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Het EcoGRID datamodel is eigendom van de leerstoelgroep CBPG, Instituut voor 
Biodiversiteit en Ecosysteem Dynamica, Universiteit van Amsterdam. 

De Creative Commons Naamsvermelding-Geen Afgeleide werken 3.0 
Nederland Licentie is van toepassing op het EcoGRID datamodel. 

Ga naar http://creativecommons.org/licenses/by-nd/3.0/nl/ of stuur een brief naar Creative 
Commons, 171 Second Street, Suite 300, San Francisco, California, 94105, VS om deze 
licentie te bekijken. 
 
In niet-juridische termen betekent deze licentie dat een gebruiker het EcoGRID datamodel 
mag gebruiken, kopiëren en doorgeven onder de volgende voorwaarden: 
 
1) Naamsvermelding. Een gebruiker dient bij het toepassen of doorgeven van het EcoGRID 
datamodel en/of de documentatie van het EcoGRID datamodel dit rapport als volgt te citeren:  
 

G.B.A. van Reenen, F.P. Sluiter en L.E. Veen (2007) Het EcoGRID Datamodel, 
versie 1. Technisch Rapport. IBED, Universiteit van Amsterdam. 

 
2) Geen Afgeleide werken. Een gebruiker mag het EcoGRID datamodel niet bewerken.  
 
3) Vermeld licentievoorwaarden. Bij hergebruik of verspreiding dient de gebruiker de 
licentievoorwaarden van dit werk kenbaar te maken aan derden door deze pagina letterlijk 
over te nemen. 
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Samenvatting 

Het EcoGRID datamodel is ontworpen om de veldwaarnemingen van tien particuliere 
gegevensorganisaties (PGO’s) in één systeem op te kunnen slaan. Dat blijkt mogelijk door 
iedere waarneming van een exemplaar of populatie te omschrijven met acht variabelen: wat, 
waar, wanneer, hoeveel, in welke hoedanigheid, bevindt zich in/op, bezig met, en hoe 
waargenomen. Informatie die niet in dit basismodel past en niet door álle PGO’s wordt 
gebruikt kan in ‘Extra Info’ tabellen aan het basismodel worden gekoppeld. Deze benadering 
garandeert een eenduidige bevraging en analyse van de gegevens. 

Veel aandacht is besteed aan onzekerheid in de waarnemingen, zoals bij 
locatieaanduidingen, tijd, aantal individuen en de naamgeving van soorten het geval kan zijn.  

Om het datamodel overzichtelijk te houden is het opgedeeld in vier modules. 
·  Survey: de waarnemingen 
·  Taxonomy: namen en verwantschappen van de soorten 
·  Codes: eigenschappen van de soorten en hun omgeving 
·  Contacts: bij de waarneming betrokken personen en organisaties 

Per module wordt een schema gegeven met de onderlinge relaties tussen de tabellen en 
met de andere modules. Vervolgens worden, na een korte inleiding, de tabellen beschreven. 

De functies die tot op heden worden gebruikt voor de bevragingen van de database 
worden benoemd en beschreven. 
 
 
Met dank aan Emiel van Loon (CBPG) en Theo Peterbroers (FLORON) voor hun 
waardevolle suggesties. 
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Inleiding 

Ieder jaar worden er meer en meer ecologische gegevens in het veld verzameld. Deze 
gegevens worden niet alleen in wetenschappelijk onderzoek gebruikt, maar juist ook steeds 
meer in de praktijk, bijvoorbeeld door natuurbeheerders en ook door de politiek voor 
handhaving van regelgeving en het maken van beleid. In het ideale geval kunnen al deze 
gegevens op eenvoudige wijzwe gezamenlijk worden gebruikt om een bepaalde vraag te 
beantwoorden. Daartoe moeten heterogene gegevensverzamelingen met elkaar gecombineerd 
kunnen worden. Echter, veel van deze gegevensverzamelingen zijn niet zomaar bruikbaar. De 
belangrijkste redenen daarvoor zijn het daadwerkelijk in bezit krijgen van een 
gegevensverzameling, vervolgens de moeilijkheid om te begrijpen wat elk record betekent en 
uiteindelijk ook het maken van vergelijkingen tussen verschillend gestructureerde 
gegevensverzamelingen. 
 
Veel van de organisaties die gegevens verzamelen zijn terughoudend in het delen van hun 
gegevens. En als een gegevensverzameling beschikbaar komt, is een gebrek, maar soms ook 
een overschot aan documentatie (metagegevens) een belangrijke reden waarom gegevens 
slecht toegankelijk kunnen zijn. Nadat een gegevensverzameling verkregen is en begrepen 
wordt, is het essentieel om deze onderling vergelijkbaar te maken met anderen. 
 
Veel gegevens, bijvoorbeeld, bevatten onprecieze plaats, tijd en/of abundantie aanduidingen 
die direct gebruik tegenhouden. Vaak bevatten gegevensverzamelingen geen expliciete 
nultellingen. Er wordt bij die veldobservaties gewerkt met een soortenlijst. Het ontbreken van 
een record betekent dan dat een soort van die lijst niet aanwezig was (een nultelling). Het is 
noodzakelijk om alle metagegevens bij te houden van elk bestaand record en zelfs per 
verzameling voor de records die niet aanwezig zijn, met name als men veel verzamelingen 
met elkaar gaat combineren zonder ze te herstructureren. 

 
Bij het beschikbaar komen van steeds meer gegevensverzamelingen wordt een eenvoudig en 
efficiënt datamodel om gegevens op te slaan en te ontsluiten van het grootste belang. 
Eenvoudig en efficiënt betekent dat het datamodel gemakkelijk te begrijpen en te gebruiken is 
en dat het combineren van een groot aantal gegevensverzamelingen er sterk mee 
vereenvoudigd wordt. 
 
Het EcoGRID datamodel is een datamodel voor veldwaarnemingen van de verspreiding van 
soorten. Het is ontworpen om alle veldobservaties van de PGOs eenduidig gestructureerd op 
te slaan op, zodanig dat het: 

·  eenvoudig is te gebruiken en geen overbodige attributen bevat 
·  de onzekerheid van veldobservaties expliciet gemaakt wordt 
·  de observaties worden opgeslagen met de voor dat tijdstip geldende kennis en inzicht 
·  tussen verschillende soortgroepen een uniforme methode wordt gebruikt om de 

overeenkomstige dingen op te slaan 
·  uit te breiden is voor extra gegevens die niet in het basismodel passen. 

 
Het beoogt dus beslist geen expliciete oplossing voor alle details en uitzonderingen te geven, 
aangezien daardoor een te uitgebreide en complexe structuur zou ontstaan. Daarnaast is het 
belangrijk dat verschillende organisaties zo eenvoudig mogelijk hun bestaande 
gegevensstromen in deze structuur kunnen opnemen. Dat is gemakkelijker als men niet voor 
alle details een structuur opgelegd krijgt. 
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Het EcoGRID datamodel is ontworpen op basis van alle veldgegevens van tien 
samenwerkende Nederlandse organisaties, verenigd in de Stichting VeldOnderzoek Flora en 
Fauna (VOFF). Daarvoor is een uitgebreide vergelijking gedaan van alle projecten en 
gegevensverzamelingen die deze organisaties in bezit hebben. Dat waren bij elkaar meer dan 
30 projecten, ieder met hun bijbehorende databases en meer dan 100 invoerformulieren 
waarmee veldwaarnemingen aan uiteenlopende soortgroepen worden verzameld. Daarnaast is 
gebruik gemaakt van de aanwezige expertise op het gebied van vrijwilligersprojecten voor 
veldwaarnemingen. Al deze kennis is verwerkt door de experts van de Universiteit van 
Amsterdam om één gezamelijk datamodel te ontwerpen. Veel datamodellen specificeren erg 
veel detail. Echter organisaties en/of personen gebruiken meestal maar een zeer klein gedeelte 
van een dergelijk datamodel waardoor een groot deel leeg blijft. Gegevens in een dergelijk 
datamodel zijn vaak enigzins verborgen en het is ingewikkeld om mee te werken. Het 
EcoGRID datamodel is een compromis tussen complexiteit en eenvoud. 

 
Het EcoGRID datamodel gaat uit van het principe dat iedere veldobservatie is te omschrijven 
met acht standaard variabelen en dat eventuele extra informatie daar gemakkelijk aan 
gekoppeld kan worden. 
Deze variabelen zijn: 

·  plaats 
·  tijd 
·  soortnaam 
·  aantal 
·  toestand van het exemplaar/de individuen 
·  actie van het exemplaar/de individuen 
·  omgeving waarin het exemplaar/de individuen zijn waargenomen 
·  waarnemingsmethode 

Elke waarneming kan gekoppeld worden aan de naam van de persoon/personen die de 
waarneming hebben gedaan. In tabel 1 wordt deze indeling verduidelijkt. 
 
Tabel 1. Voorbeeld van opslag van een waarneming in de database: Op 10 mei 2007 zag Alice twee 

volwassen vrouwtjes van de soort Limosa limosa fouragerend in een kleine weide op 
kaartcoordinaten [x,y]. 

regel  attribuut  waarde  
Op 10 mei 2007 timestart 2007-05-10 00:00:00 
 timestop 2007-05-11 00:00:00 
 timetype within 
zag obstypid “zichtwaarneming” 
Alice perid “Alice Wonderland” 
twee countmin 2 
 countmax 2 
 counttype number 
volwassen vrouwtjes lifstaid “volwassen vrouw” 
van de soort Limosa limosa taxid “Limosa limosa” 
fouragerend habusid “fouragerend” 
in een kleine weide biotopid “kleine weide” 
op kaartcoordinaten [x,y] locid [polygon p] 
 
Onzekerheid in veldobservaties 
In het EcoGRID datamodel is ruimte voor onzekerheid die bij veldwaarnemingen kan 
optreden. Zo komt het regelmatig voor dat een soort in het veld moeilijk te determineren is. 
De determinatie komt in zulke gevallen vaak  niet verder dan "onbekende muis" of "bruine 
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salamander". In deze gevallen is het mogelijk om in de taxonomie die bij het datamodel hoort 
ook veldnamen op te nemen. Daarnaast is er ook ruimte voor hybriden, etc. 

De abundantie kan opgeslagen worden als een precies getal, een precies percentage (van 
het oppervlakvan de locatie) of als een interval ("tussen tien en twintig"). 

Onzekerheid kan ook optreden bij plaatsaanduidingen: "ergens in Limburg". In het 
EcoGRID datamodel wordt een onderscheid gemaakt tussen locaties die volledig zijn 
afgezocht en locaties die een onzekerheid aanduiden. Wanneer een locatie volledig is 
doorzocht is de abundantie het totaal aantal exemplaren van die soort op die locatie. Wanneer 
slechts binnen een locatie is gezocht is de abundantie een lokaal gegeven en is het 
mogelijk/waarschijnlijk dat er exemplaren van de soort niet meegeteld zijn. 

Tijd wordt op dezelfde manier gestuctureerd als de locatie: Als er gedurende de gehele 
periode geteld is, dan is de abundantie het totaal voor dat gehele interval. Als er ergens binnen 
een periode een telling is gedaan, dan is het mogelijk/waarschijnlijk dat er meer exemplaren 
aanwezig waren die niet meegeteld waren. Voorbeeld van een totaaltelling: "in het 
broedseizoen hebben er totaal 20 broedparen een nest gehad". Voorbeeld van een 
binnentelling: "in januari zag ik één Anser anser". 

In het algemeen zijn veldobservaties alleen volledig voor tijd en plaats als er volgens een 
strikt meetprotocol gewerkt wordt. 
 
Extra informatie 
Vaak worden bij een veldobservatie veel meer gegevens verzameld dan binnen de 
basisstructuur passen. Bijvoorbeeld bodemvochtigheid, weersomstandigheden, en ook allerlei 
beleidsmatige gegevens die bij het project horen waarvoor geteld is, of bijvoorbeeld collectie- 
en brongegevens. 

Iedere tabel van het EcoGRID datamodel is daarom uitbreidbaar met zelfgekozen 
attributen en het is ook mogelijk om extra tabellen toe te voegen. Het is wel belangrijk om die 
uitbreidingen zo veel mogelijk aan de bestaande structuur te koppelen. Het is uiteraard niet de 
bedoeling om in de extra ruimte een compleet nieuwe gegevensverzameling op te slaan 
zonder dat observaties in het waarnemingen in het basismodel terecht komen! 
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Datamodel 
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Algemeen 
In dit hoofdstuk wordt een schema gegeven van het datamodel en een beschrijving van de 
onderdelen. We gebruiken daarvoor een modern Relational Database Management System 
(RDBMS). Het basisconcept in relationele systemen is de tabel. Een tabel bestaat uit een 
aantal kolommen, één voor elk attribuut van de te beschrijven objecten (entiteiten) een kolom. 
Elke regel in de tabel bevat de attribuutwaarden van één object. Zo’n rij kan opgevat worden 
als een record, waarbij de kolommen atributen zijn (zie de RANK  tabel, figuur 3).  
 
Elke tabel in de database beschikt over een identificerende sleutel: een of meer kolommen die 
de opgeslagen objecten uniek aanwijzen. De technische term hiervoor is primaire sleutel. 
Veel tabellen hebben ook verwijzende of externe sleutels waarvan de waarden verplicht 
overeenkomen met de primaire sleutel van een andere (soms dezelfde) tabel. Met externe 
sleutels garandeert het relationele datamodel dat attributen alleen bestaande waarden kunnen 
aannemen. 
 

Terminologie en conventies 
 

- Het datamodel is opgedeeld in vier modules waarvan elke module in de schema’s een 
specifieke kleur heeft.  

- De namen van modules, tabellen en attributen zijn in het Engels gesteld. 
- Engelse termen in de tekst zijn, voor zover het niet de namen van modules, tabellen of 

attributen betreft, cursief. 
- De termen primaire sleutel en externe sleutel zijn cursief. 
- De naam van een module staat in een ander lettertype, met hoofdletters, vetgedrukt en 

is onderstreept (TAXONOMY).  
- De naam van een tabel staat in een ander lettertype, met hoofdletters en is vetgedrukt 

(TAXA). 
- De naam van een attribuut staat in een ander lettertype en is vetgedrukt (taxid ). 
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Tabel 2. Voorbeelden van onderdelen die in de figuren worden gebruikt. 

 

Schematische weergave van een module. 

 

Schematische weergave van een tabel met 
attributen, waarbij de primaire sleutel vetgedrukt is 
en cursief, en externe sleutels cursief zijn. De niet-
sleutel attributen hebben een normale zetting. 

 

Pijlen tussen tabellen en modules geven many-to-
one relaties weer (veel waarnemingen uit de 
OBSERVATIONS  tabel hebben één taxon-naam uit de 
TAXA tabel). Taxid  is een externe sleutel in de 
OBSERVATIONS  tabel en een primaire sleutel in de 
TAXA tabel.�

 
Elke modulebeschrijving begint met een schema waarin de onderlinge relaties tussen de 
tabellen binnen de beschreven module en de relaties naar de andere modules zichtbaar is. Na 
een korte inleiding van de module worden de afzonderlijke tabellen besproken. De 
tabelbeschrijving bevat een tabel met attribuutnaam, datatype en omschrijving van het 
attribuut. Voor de datatypes worden coderingen gebruikt die in tabel 3 staan beschreven. 
 
Tabel 3. Datatypes die in het datamodel worden gebruikt. 

datatype afkorting beschrijving 
boolean B de waarde ‘true’ of ‘false’ 
character (n) Cn vast aantal lettertekens (aantal aangegeven door ‘n’) 
text T tekst met variabele lengte 
bigint BI maximaal 18 decimale cijfers 
double precision DP 8-byte floating-point getal 
timestamp TS zowel datum als tijd 
geometry G geometrisch: punten, lijnen en polygonen 
name N inlognaam 
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Overzicht modules 
Het datamodel is in vier modules opgedeeld, de SURVEY, TAXONOMY, CONTACTS en CODES 
module. Het is geen strikte opdeling, maar dient om het model en de beschrijving ervan 
overzichtelijk te houden. Bovendien weerspiegelt deze benadering de uit de bij de PGO’s 
uitgevoerde data-analyse voortgekomen conclusie dat iedere PGO in wezen hetzelfde opslaat: 
een waarneming aan een bepaalde plant of dier dat zich op een bepaald tijdstip op een 
bepaalde locatie bevindt. 

De relaties tussen de verschillende modules is in onderstaand figuur weergegeven. 
 

 
Figuur 1. Om het datamodel overzichtelijk te houden is het in vier modules opgedeeld. 
 
De SURVEY module bestaat uit vier tabellen die gegevens bevat, al dan niet via 
koppeltabellen opgehaald, van waarnemingen en locaties, de TAXONOMY module houdt in 
vijf tabellen de naamgeving van de taxa en de onderlinge relaties bij en de CONTACTS 
module slaat in twee tabellen gegevens op van personen en organisaties. De zes tabellen van 
de CODES module bevatten de gegevens die normaal gesproken niet worden veranderd anders 
dan toevoegingen aan of correcties op bestaande gegevens. 
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SURVEY module 

 
Figuur 2. De SURVEY module bevat gegevens over waarnemingen en locaties. 
 
De SURVEY module bevat de waarneminggegevens. Zij vormen de kern van de database. In 
het veld worden waarnemingen van een soortgroep op een formulier genoteerd. Elke 
waarneming gaat over één exemplaar of populatie op één tijdstip of periode op één locatie en 
bevat bepaalde kenmerken zoals aantal en gedrag. Waarnemingen (de regels op het formulier) 
komen in de OBSERVATIONS  tabel. Omdat op hetzelfde formulier meer waarnemingen, van 
andere soorten, of andere populaties van dezelfde soort, (kunnen) staan is bij elke 
waarneming een verwijzende sleutel naar de sessie (OBSERVATIONS_SESSIONS  tabel) 
opgenomen. De sessie verbindt de waarnemingen van één formulier onderling. Naar de 
waarnemers die op een formulier staan wordt verwezen in een aparte tabel 
(CONTACT_GROUPS). 

De locatie van een waarneming is gecodeerd opgeslagen in de OBSERVATIONS  tabel en 
verwijst naar de attributen van deze locatie in de LOCATIONS  tabel. Op dezelfde wijze staan 
de attributen van de soort en het waargenomen exemplaar in de TAXONOMY module 
respectievelijk de CODES-module. Dergelijke codes en verwijzingen maken een een hoge 
mate van flexibiliteit mogelijk. 
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OBSERVATIONS 
Waarnemingen worden altijd zo nauwkeurig mogelijk opgeslagen. Als een waarnemingsvlak 
in twee kilometerhokken ligt dan wordt als locatie de geometrie van het proefvlak opgeslagen 
en niet de twee kilometerhokken. Voor een juiste analyse en interpretatie van de gegevens is 
het belangrijk dat het record de situatie op het moment van de waarneming beschrijft. M.a.w. 
het is niet de bedoeling dat geïnterpreteerde gegevens worden opgeslagen. 

De talrijkheid is ondergebracht in drie velden. In het countmin  veld wordt het minimum 
aantal individuen vermeld waarop de waarneming berust. Het countmax  veld geeft het 
maximaal aantal individuen. Hierdoor wordt rekening gehouden met een eventuele 
onzekerheid (er zijn tussen de 50 en 200 individuen waargenomen). Als het exacte aantal wel 
bekend is, dan is countmin = countmax . Het counttype  veld kan één van twee waarden 
bevatten: de waarneming berust op een ‘aantal’ of het is een ‘percentage’. 

Op eenzelfde wijze wordt de datum en tijd van een waarneming opgeslagen. In het  
timestart  veld wordt de datum en tijd opgeslagen van de beginstand van de waarneming. Het 
timestop  veld geeft aan wanneer de waarneming is gestopt. In het timetype  veld wordt 
aangegeven of de tijd een onzekerheid is of een duidelijke afgebakende periode. 
 
Tabel 4. De OBSERVATIONS tabel. 

attribuut type omschrijving 
obsid BI Primaire sleutel. Uniek nummer van elke record in de 

OBSERVATIONS tabel. 
obssesid BI Externe sleutel naar de OBSERVATIONS_SESSIONS tabel. Het 

obssesid  verwijst naar de OBSERVATION_SESSIONS tabel, 
waarmee een relatie gelegd wordt met sessie waarvan de 
waarneming een onderdeel is. 

locid BI Externe sleutel naar de LOCATIONS tabel. Het locid  verwijst naar 
gelijkgenoemde primaire sleutel in de LOCATIONS tabel, waarmee 
een relatie gelegd wordt met de plaats van de waarneming. 

obstypid BI Externe sleutel naar de OBSERVATIONS_TYPES tabel. Het 
obstypid  verwijst naar de OBSERVATIONS_TYPES tabel in de 
CODES module, waarmee een relatie gelegd wordt met het type 
observatie. 

lifstaid BI Externe sleutel naar de LIFE_STAGES tabel. Het lifstaid  verwijst 
naar de LIFE_STAGES tabel in de CODES module, waarmee een 
relatie gelegd wordt met het stadium/fenologie/geslacht/toestand 
van het waargenomen taxon. 

habuseid BI Externe sleutel naar de HABITAT_USES  tabel. Het habuseid  
verwijst de HABITAT_USES  tabel in de CODES module, waarmee 
een relatie gelegd wordt met het gedrag van het waargenomen 
taxon. 

biotopid BI Externe sleutel naar de BIOTOPES tabel. Het biotopid  verwijst 
naar de BIOTOPES tabel in de CODES module, waarmee een 
relatie gelegd wordt met de biotoop/habitat/substraat van het 
waargenomen taxon. 

taxid BI Externe sleutel naar de TAXA tabel. Het taxid  verwijst naar de 
TAXA tabel in de TAXONOMY module, waarmee een relatie 
gelegd wordt met de naam van het waargenomen taxon. 

secret B Boolean veld. Heeft de waarde ‘true’ als de waarneming 
vertrouwelijk is. Het record komt nooit via het portal beschikbaar. 

exotic B Boolean veld. Heeft de waarde ‘true’ als het taxon niet in het 
waarnemingsgebied thuishoort, bijvoorbeeld als het verdwaald, 
verplaatst, uitgezet of ontsnapt is. 
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Vervolg tabel 4. 

attribuut type omschrijving 

   
countmin DP Minimumwaarde van de hoeveelheid exemplaren waarop de 

waarneming berust. Als countmin  = countmax  dan is een exact 
aantal exemplaren bekend. 

countmax DP Maximumwaarde van de hoeveelheid examplaren waarop de 
waarneming berust. Als countmin  = countmax  dan is een exact 
aantal exemplaren bekend. 

counttype C1 Geeft aan of countmin  en countmax  een getal (= n) of een 
percentage (= p) is.  

locationtype C1 Geeft aan of de waarneming het hele waarnemingsgebied bestrijkt 
(= f) of een onbepaalde plek in het waarnemingsgebied (= w). 

timestart TS Begindatum en begintijd van de waarneming. 
timestop TS Einddatum en eindtijd van de waarneming. 
timetype C1 Geeft aan of er gedurende de hele periode geteld is (= f) of ergens 

voor een bepaald moment binnen een periode (= w). 
created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 

OBSERVATION_SESSIONS 
Een waarneming kan een op zich staande handeling zijn, maar kan ook onderdeel zijn van een 
serie waarnemingen (op hetzelfde formulier). De OBSERVATIONS_SESSIONS  tabel bevat de 
naam van de sessie waarin één of meer waarnemingen hebben plaats-gevonden, de persoon of 
personen die verantwoordelijk is (zijn) voor de validaties van de waarnemingen en het 
originele waarnemingsformulier. 
 
Tabel 5. De OBSERVATIONS-SESSIONS tabel. 

attribuut type omschrijving 
obssesid BI Primaire sleutel. Uniek nummer van elk record in de 

OBSERVATION_ SESSIONS tabel. 
proid BI Externe sleutel. Het proid  verwijst naar de PROJECTS tabel van 

de CODES module, waarmee een relatie gelegd wordt met het 
project waaronder de waarnemings-sessie valt. 

description T Naam van de waarnemings-sessie. 
validator_group N Persoon of personen die verantwoordelijk is (zijn) voor de validaties 

van deze waarnemingen. 
xml_form T (Archief)attribuut waarin het originele waarnemingsformulier wordt 

opgeslagen. 
created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 
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LOCATIONS 
Aan een waarneming is altijd een locatie gekoppeld. In de LOCATIONS tabel wordt de 
the_geom  attribuut de geografische informatie opgeslagen. Dat kan een punt, lijn of polygoon 
zijn. Deze informatie kan direct in een GIS-applicatie worden gebruikt. 
 
Tabel 6. De LOCATIONS tabel bevat de locatiegegevens van de waarnemingen. 

attribuut type omschrijving 
locid BI Primaire sleutel. Uniek nummer van elk record in de LOCATIONS 

tabel. 
the_geom G Geografische informatie (punt, lijn of vlak) van de waarneming. 
area DP Oppervlakte van het gebied waarin de waarneming is gedaan. 
perimeter DP Omtrek van het gebied waarin de waarneming is gedaan. 
created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 

CONTACT_GROUPS 
Bij een waarneming zijn één of meer personen betrokken. De CONTACT_-GROUPS tabel geeft 
de many-to-many relatie weer tussen de OBSERVATION_SESSIONS  tabel en de PERSONS 
tabel. Met het primary_observer  attribuut wordt de verantwoordelijke waarnemer aangegeven 
van een groep waarnemers in een waarnemings-sessie. Als er maar één waarnemer is, dan is 
die vanzelfsprekend ook de verantwoordelijke waarnemer. Elke persoon wordt met een aparte 
record aan de waarneming gekoppeld. Als er geen waarnemer bekend is dan is er ook geen 
relatie tussen de OBSERVATION_SESSIONS  tabel en de PERSONS tabel (many-to-0 relatie). 
 
Tabel 7. De CONTACT_GROUPS tabel wordt gebruikt om één of meerdere personen vast te leggen die bij 

een waarnemings-sessie betrokken zijn. 

attribuut type omschrijving 
congroid BI Primaire sleutel. Uniek nummer van elk record in de CONTACT_ 

GROUPS tabel. 
obssesid BI Externe sleutel. Het obssesid  verwijst naar de 

OBSERVATIONS_SESSIONS tabel, waarmee een relatie gelegd wordt 
met de waarnemings-sessie waarbij de persoon betrokken is. 

perid BI Externe sleutel. Het perid verwijst naar de PERSONS tabel in de 
CONTACTS module, waarmee een relatie gelegd wordt met de persoon 
die in een waarnemings-sessie betrokken is. 

primary_observer B Boolean. Heeft de waarde ‘true’ als binnen een groep waarnemers 
(verschillend perid , dezelfde obssesid ) de verantwoordelijke 
waarnemer is. 

created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 
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TAXONOMY module 

 
Figuur 3. Schema van de Taxonomy module. 
 
Een eenduidige naamgeving van planten en dieren –de taxa– vormt de basis voor een 
effectieve opslag en uitwisseling van biologische gegevens. Over de naam van een specifiek 
taxon mag geen meningsverschil bestaan. In de loop van de tijd kunnen echter namen 
veranderen, bijvoorbeeld door een ander taxonomisch inzicht, of doordat blijkt dat een naam 
ten onrechte aan een bepaalde plant of dier is gegeven. De TAXONOMY module is een set 
tabellen die speciaal ontworpen is om doeltreffend om te gaan met de problemen rond de 
naamgeving van taxa. 

Het combineren van verschillende soortgroepen planten en dieren in één database maakt 
een taxonomische hiërarchie noodzakelijk. De TAXONOMY module voorziet daar in zodat het 
mogelijk wordt om niet alleen op soort te zoeken, maar ook op een hogere taxonomische 
rang, bijvoorbeeld familie of orde. 
 
De hoofdtabel is de TAXA tabel. Deze tabel bevat de Latijnse namen van alle taxa in de 
database. Over de naamgeving bestaat binnen Nederland consensus. Elk taxon heeft rang 
(soort, familie, orde, enz.). die door een relatie met de RANKS  tabel wordt bepaald. Een 
historie van naamsveranderingen wordt bijgehouden in de SYNONYMS tabel. Een lijst met 
(afkortingen van) auteursnamen is opgenomen in de SCIENTIFIC_REFERENCES tabel. Niet-
wetenschappelijke namen worden opgeslagen in de COMMON_NAMES tabel. In de 
LANGUAGES  tabel wordt de taal van een niet-wetenschappelijke naam bewaard. 



 

_________________________________________________________________________________________ 
datamodel versie 1 blz. 17 uit 80 
beschrijving versie 1 

TAXA 
De TAXA tabel bevat de Latijnse namen van alle taxa in de database. Een Latijnse naam met 
een bepaalde taxonomische rang wordt in het taxon  veld opgeslagen, zoals bijvoorbeeld 
Bryum (geslacht), Ranidae (familie) of Plantae (rijk). 

De taxonomische rang wordt aangegeven met de externe sleutel ranid . Dit veld verwijst 
naar de RANKS  tabel. Hierin zijn vooralsnog tien taxonomische rangen opgenomen, met de 
soort als laagste rang in de hiërachie. Infraspecifische rangen (variëteiten, ondersoorten) zijn 
niet opgenomen in de RANKS  tabel. Een variëteit of ondersoort van een taxon wordt in het 
infra  veld in de TAXA tabel geplaatst. Dat is alleen mogelijk als het betreffende taxon een 
soort is.  

De externe sleutel scirefid  legt een relatie naar de SCIENTIFIC_REFERENCES tabel waarin 
de naam van de auteur die het taxon het eerst heeft beschreven is opgenomen. 

Het parent_id  is het taxon ID van het taxon met de eerstvolgende, hogere rang. Als 
bijvoorbeeld de Latijnse naam van het huidige record Bryum (een mos) is, dan is het 
parent_id het taxon ID van de daaropvolgende rang, de familie Bryaceae (Knikmosfamilie). 
Het parent_id  van Bryaceae zal op zijn beurt weer verwijzen naar de orde Bryales; enzovoort. 
Op deze manier wordt een efficiënte en flexibele taxonomische hiërarchie gewaarborgd. Niet 
alleen het later toevoegen van rangen (onderfamilie, ondergeslacht) zal eenvoudig zijn, maar 
deze structuur is ook van nut bij onvolledige determinaties. Een onbekende hagedis kan in de 
tabel opgenomen worden als soort ‘sp. indet.’ (ongedetermineerde soort) met als parent-id  de 
eerstvolgende rang die wel bekend is, de familie Lacertidae. 

Met het correct_id  wordt aangegeven of de naam van het taxon (in Nederland) als een 
synoniem beschouwd wordt. Is het correct_id  niet gelijk aan het taxid , dan verwijst het 
correct_id  naar het tax_id  van het taxon dat volgens de huidige opvatting als ‘correct’ 
beschouwd wordt. 

In de TAXA tabel is er altijd een apart record voor het genus en één of meer records voor de 
specifisch epitheta die tot dat genus behoren. De reden om dit te splitsen is dat we te allen tijde 
met het correct_id  de originele naam moeten kunnen terugvinden. Het zoeken en weergeven 
van de binomiale namen wordt door gebruiksfuncties vergemakkelijkt. �
 
Tabel 8. De TAXA tabel bevat de Latijnse namen van alle taxa in de database. 

attribuut type omschrijving 
taxid BI Primaire sleutel. Uniek nummer van elk record in de TAXA tabel. 
ranid BI Externe sleutel naar de RANKS tabel. Het ranid  verwijst naar de RANKS 

tabel, waarmee een relatie gelegd wordt met de taxonomische rang van het 
betreffende taxon. 

scirefid BI Externe sleutel naar de SCIENTIFIC_REFERENCES tabel. Het scirefid  
verwijst de SCIENTIFIC_REFERENCES tabel, waarmee een relatie gelegd 
wordt met de (afkorting) van de naam van de auteur die het taxon 
beschreven heeft. 

taxon T Latijnse naam van het taxon, van (infraspecifische) soort tot rijk. 
infra T Infraspecifisch epitheton van het taxon. Dit attribuut kan alleen worden 

gebruikt als het taxon de rang van soort heeft. 
parent_id BI Externe sleutel. Het parent_id  geeft het taxon ID van het daaropvolgende, 

hogere taxon. 
correct_id BI Externe sleutel. Het correct_id  geeft het taxon ID van de correcte naam 

weer. In het algemeen zal dit hetzelfde zijn als het taxid , waarmee is 
aangegeven dat de naam correct is. Als het taxid  en het correct_id  niet 
hetzelfde zijn, dan wordt de naam van het taxon als synoniem beschouwd 
van de met het correct_id  aangegeven taxon. 
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Vervolg tabel 8. 

attribuut type omschrijving 
remarks T Opmerkingen veld. 
created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 

RANKS 
De RANKS tabel slaat de taxonomische rangen op die gebruikt worden in botanie en 
zoölogie. In de International Code of Botanical Nomenclature (ICBN) en de International 
Code of Zoological Nomenclature (ICZN) is de rangaanduiding niet eenduidig. We hebben er 
daarom voor gekozen de regels te volgen die de BioCode (Greuter et al. 1997) geeft. In tabel 
10 wordt de Engelse en Nederlandse naam van de rang gegeven in de rangorde zoals ze 
worden gebruikt. Op dit moment zijn tien taxonomische rangen opgenomen. Met uitzondering 
van infraspecifische rangen (zie beschrijving TAXA tabel) kunnen, indien gewenst, meer 
rangen worden toegevoegd. 
 
Tabel 9. De RANKS tabel bevat de taxonomische rangen die in de EcoGRID database worden gebruikt. 

attribuut type omschrijving 
ranid BI Primaire sleutel. Uniek nummer van elke record in de RANKS tabel. 
english_name T De Engelse naam van de taxonomische rang. 
dutch_name T De Nederlandse naam van de taxonomische rang. 
created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 
 

Tabel 10. De huidige taxonomische rangen in de RANKS tabel. De rijen zijn de 
records, de kolommen geven de attributen in de records weer. 

ranid english_name dutch_name created modified crea tor modifier 

100 kingdom rijk     
200 phylum fylum     
300 class klasse     
400 order orde     
500 suborder onderorde     
600 family familie     
700 subfamily onderfamilie     
800 tribus tribus     
900 genus genus     
1000 species soort     
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COMMON NAMES 
Taxa hebben, naast een unieke wetenschappelijke naam, in de meeste gevallen een naam in de 
taal van het land waarin het taxon voorkomt. De COMMON_NAMES tabel bevat de niet-
wetenschappelijke namen van de taxa. De externe sleutel lanid  verwijst naar de taal van de 
naam van het taxon. 
 
Tabel 11. De COMMON_NAMES tabel bevat de niet-wetenschappelijke namen van de taxa. 

attribuut type omschrijving 
comnamid BI Primaire sleutel. Uniek nummer van elke record in de COMMON_NAMES 

tabel. 
taxid BI Externe sleutel naar de TAXON tabel. De taxid  verwijst naar de TAXON tabel 

waarmee een relatie is gelegd met het taxon van de betreffende niet-
wetenschappelijke naam. 

lanid BI Externe sleutel naar de LANGUAGES  tabel. Het lanid  verwijst naar de 
LANGUAGES  tabel waarmee is een relatie gelegd met de taal van de niet-
wetenschappelijke naam. 

cname T De niet-wetenschappelijke naam van het taxon. 
created TS Datum en tijd waarop het record is aangemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft aangemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 

SCIENTIFIC_REFERENCES 
We verstaan onder een wetenschappelijke naam de Latijnse naam, gevolgd door één of meer 
–vaak afgekorte– persoonsnamen, bijvoorbeeld Primula L., Primula vulgaris Huds. Een 
auteur is de naam van de persoon die het eerst de naam van het taxon heeft beschreven. In de 
SCIENTIFIC_REFERENCES tabel worden de gestandardiseerde afkortingen van autersnamen 
opgeslagen. 
 
Tabel 12. De SCIENTIFIC_REFERENCES tabel bevat de, meestal afgekorte, auteursnamen van 

degene(n) die het taxon heeft beschreven. 

attribuut type omschrijving 
scirefid BI Primaire sleutel. Uniek volgnummer van elke record in de SCIENTIFIC_ 

REFERENCES tabel. 
author T Afkorting van de naam van de auteur of auteurs die een taxon heeft (hebben) 

beschreven. Wordt achter de Latijnse naam van het taxon gezet om de 
wetenschappelijke naam te vormen. 

created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 
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SYNONYMS 
In de EcoGRID database wordt veel aandacht besteed aan de synonymie van de taxa. Deze 
SYNONYMS tabel is nog in een testfase. 
 
Tabel 13. SYNONYMS tabel. 

attribuut type omschrijving 
synid BI Primaire sleutel. .Uniek nummer van elke record in de SYNONYMS 

tabel. 
taxid BI Externe sleutel naar de TAXON tabel. De taxid  verwijst naar de 

TAXON tabel. Hiermee is een relatie gelegd met het taxon van het 
betreffende synoniem. 

synonym_taxid BI Synoniem referentie van het taxon. 
created TS Datum en tijd waarop het record is aangemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft aangemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 
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 CONTACTS module 

 
Figuur 4. Schema van de Contacts module. 
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PERSONS 
De PERSONS tabel bevat de persoonsinformatie van de leden van de PGO’s. Veel aandacht is 
besteed aan de privacy. De voorletters, voor- en achternaam van elke persoon in de database 
zijn zichtbaar. Echter, een PGO kan alleen het adres zien van zijn eigen leden.  
 
Tabel 14. PERSONS tabel. 

attribuut type omschrijving 
perid BI Primary key. Uniek nummer van elke record in de PERSONS tabel. 
correct_id BI Externe sleutel. Wordt gebruikt bij een adreswijziging. Het correct-

id  verwijst naar het nieuwe en huidige adres. Het correct_id  van 
het ’oude’ adres is gelijk aan het per-id  van het nieuwe adres. 

verified B Heeft de waarde ‘true’ als de gegevens zijn gecontroleerd en 
geaccepteerd.  

merged B Heeft de waarde ‘true’ als betreffende account is samengevoegd 
met een ander account. 

login_name N Naam waarmee wordt ingelogd. 
last_login TS Laatste datum en tijd waarop is ingelogd. 
adres_aangemeld B Geeft aan dat de persoon lid is van de betreffende organisatie en 

waarvan het adres gezien kan worden. Adres_aangemeld  kan ook 
gebruikt worden om snel een eigen ledenlijst te genereren. 

overleden B Heeft de waarde ‘true’ als betreffende persoon is overleden. 
aanhef T Briefaanhef. 
titel T (Academische) titel. 
voornaam T Voornaam. 
voorletters T Voorletters. 
tussenvoegsel T Tussenvoegsel, bijv. ‘van’, ‘van der’. 
achternaam T Achternaam. 
geboortedatum T Geboortedatum. 
huis_tussenregel T Extra veld privéadres voor nadere adresaanduiding, bijv. 

appartement. 
huis_straat T Straatnaam privéadres. 
huis_nr T Huisnummer privéadres. 
huis_nr_toevoeging T Huisnummertoevoeging privéadres, bijv. ‘bis’, ‘III’, ‘A’. 
huis_postcode T Postcode privéadres. 
huis_plaats T Plaats privéadres. 
huis_land T Land privéadres. 
huis_tel T Telefoon privéadres. 
huis_fax T Fax privéadres. 
huis_mob T Privémobiel. 
huis_email T Privé e-mail. 
huis_website T Privé website. 
bank T Bankrekening. 
giro T Girorekening. 
post_tussenregel T Extra veld postadres voor nadere adresaanduiding, bijv. 

appartement. 
post_straat T Straatnaam postadres. 
post_nr T Huisnummer postadres. 
post_nr_toevoeging T Huisnummertoevoeging postadres. 
post_postcode T Postcode postadres. 
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Vervolg tabel 14. 

attribuut type omschrijving 
post_plaats T Plaats postadres. 
post_land T Land postadres. 
post_email T E-mail op postadres. 
werk_functie T Werkfunctie. 
werk_organisatie T Naam organisatie. 
werk_afdeling T Afdeling organisatie. 
werk_tussenregel T Extra veld werkadres voor nadere adresaanduiding, bijv. gebouw I, 

kamernummer. 
werk_straat T Straatnaam werkadres. 
werk_nr T Huisnummer werkadres. 
werk_nr_toevoeging T Huisnummertoevoeging werkadres. 
werk_postcode T Postcode werkadres 
werk_plaats T Plaats werkadres. 
werk_land T Land werkadres. 
werk_tel T Telefoon werkadres. 
werk_fax T Fax werkadres. 
werk_mob T Bedrijfsmobiel 
werk_email T E-mail op het werk. 
werk_website T Bedrijfswebsite. 
opmerking T Opmerkingen. 
created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 

ORGANISATIONS 
De ORGANISATIONS  tabel bevat naam en omschriving van organisaties. Deze tabel wordt 
vooralsnog gebruikt als koppeltabel bij organisatie-specifieke codes (zie Extra Info). 
 
Tabel 15. ORGANISATIONS tabel. 

attribuut type omschrijving 
orgid BI Primaire sleutel. Uniek nummer van elke record in de 

ORGANISATIONS tabel. 
oname T Naam van de organisatie. 
description T Beschrijving van de organisatie. 
created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 
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CODES module 

 
Figuur 5. Schema van de Codes module. 
 
Gegevens over levensstadia, habitatgebruik en biotopen zijn zeer waardevol. Het is voor 
analyses belangrijk dat deze op eenzelfde wijze worden opgeslagen. Vaak zijn het 
standaardlijsten waaruit men een keuze maakt. Deze lijsten worden opgenomen in tabellen in 
de CODES module. Kenmerkend is dat deze tabellen informatie bevatten die 
normaalgesproken niet hoeven te worden veranderd. Naast de typische codes die bij een 
waarneming worden opgenomen, zijn ook de PROJECTS en LANGUAGES  tabellen in de 
CODES module opgenomen.  
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PROJECTS 
Waarnemingen, al of niet ondergebracht in een waarnemingssessie (fig. 2), kunnen onderdeel 
zijn van een project. De naam en eventuele beschrijving van het project is ondergebracht in de 
PROJECTS tabel. 
 
Tabel 16. De PROJECTS tabel. 

attribuut type omschrijving 
proid BI Primaire sleutel. Uniek nummer van elke record in de PROJECTS tabel. 
description T Naam of code van het project. 
description_long T Omschrijving van het project. 
correct_id BI Externe sleutel. Met het correct-id  wordt aangegeven of de naam of 

code al of niet vervangen is door een andere naam of code. Als het 
correct_id  niet gelijk aan de proid  dan is betreffende naam of code 
synomiem geworden van de met het correct_id  aangegeven proid . 
Kan ook gebruikt worden om projectren samen te voegen. 

created TS Datum en tijd waarop het record is aangemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record voor het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft aangemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 

BIOTOPES 
De BIOTOPES tabel bevat de biotoopcodes en –beschrijvingen van de gebruikte biotopen. Dat 
zijn niet alleen de IPI codes, maar alle codes die door de verschillende PGO’s worden 
gebruikt. Deze verschillende biotoopsystemen zijn als Extra Info tabellen in de database 
opgenomen.  
 
Tabel 17. De BIOTOPES tabel. 

attribuut type omschrijving 
biotopid BI Primaire sleutel. Uniek volgnummer van elke record in de BIOTOPES 

tabel. 
description T Naam of code van de biotoop. 
description_long T Omschrijving van de biotoop. 
correct_id BI Externe sleutel. Met het correct-id  wordt aangegeven of de naam of 

code al of niet vervangen is door een andere naam of code. Als het 
correct_id  niet gelijk aan de biotopid  dan is betreffende naam of code 
synoniem geworden van de met het correct_id  aangegeven biotopid .. 

created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 
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HABITAT_USES 
In de HABITAT_USES tabel wordt de wijze waarop het organisme gebruik maakt van zijn 
omgeving opgeslagen. Bij vogels kan dat bijvoorbeeld ‘overvliegend’, ‘foeragerend’, of 
‘nestplaats’ zijn. 
 
Tabel 18. De HABITAT_USES  tabel. 

attribuut type omschrijving 
habuseid BI Primaire sleutel. Uniek nummer van elke record in de HABITAT_USES  

tabel. 
description T Naam of code van de omgeving. 
description_long T Omschrijving van de omgeving. 
correct_id BI Externe sleutel. Met het correct-id  wordt aangegeven of de naam of 

code al of niet vervangen is door een andere naam of code. Als het 
correct_id  niet gelijk aan de hebuseid  dan is betreffende naam of code 
synoniem geworden van de met het correct_id  aangegeven habuseid . 

created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 

LIFE_STAGES 
De LIFE_STAGES  tabel bevat de levensstadia van een organisme, zoals ei, pop, mannetje, 
vrouwtje. 
 
Tabel 19. De LIFE_STAGES  tabel. 

attribuut type omschrijving 
lifstaid BI Primaire sleutel. Uniek nummer van elke record in de LIFE_STAGES 

tabel. 
description T Naam of code van het levensstadium. 
description_long T Omschrijving van het levenstadium. 
correct_id BI Externe sleutel. Met het correct-id  wordt aangegeven of de naam of 

code al of niet vervangen is door een andere naam of code. Als het 
correct_id  niet gelijk aan de lifstaid  dan is betreffende naam of code 
synoniem geworden van de met het correct_id  aangegeven lifstaid . 

created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 
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OBSERVATION_TYPES 
In de OBSERVATION_TYPES  tabel staan de waarnemingstypes, zoals zichtwaarneming, uit 
literatuur, vervellingshuid, in braakbal. 
 
Tabel 20. De OBSERVATION_TYPES  tabel. 

attribuut type omschrijving 
obstypid BI Primaire sleutel. Uniek nummer van elke record in de 

OBSERVATION_TYPES tabel. 
description T Naam of code van het waarnemingstype. 
description_long T Omschrijving van het waarnemingstype. 
correct_id BI Externe sleutel. Met het correct-id  wordt aangegeven of de naam of 

code al of niet vervangen is door een andere naam of code. Als het 
correct_id  niet gelijk aan de obstypid  dan is betreffende naam of code 
synoniem geworden van de met het correct_id  aangegeven obstypid . 

created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 

LANGUAGES 
In de LANGUAGES  tabel worden, zowel in het Engels als Nederlands, landstalen opgeslagen. 
Dat zijn op dit moment English/Engels, Dutch/Nederlands, German/Duits, French/Frans en 
Danish/Deens. Om de taal aan te geven waarin een niet-wetenschappelijke naam is gesteld, 
legt de COMMON-NAMES tabel een relatie naar de LANGUAGES  tabel. 
 
Tabel 21. De LANGUAGES  tabel. 

attribuut  omschrijving 
lanid BI Primaire sleutel. Uniek nummer van elke record in de LANGUAGES  

tabel. 
english_name T Naam van de taal in het Engels. 
dutch_name T Naam van de taal in het Nederlands 
created TS Datum en tijd waarop het record is gemaakt. 
modified TS Datum en tijd waarop het record het laatst is veranderd. 
creator N Persoon die het record heeft gemaakt. 
modifier N Persoon die het record het laatst heeft veranderd. 
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Extra Info 
 

 
Figuur 6. Schema met ‘Extra Info’ tabellen die bij de dataconversie worden gebruikt. 
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Het EcoGRID datamodel is zodanig opgezet dat alle PGO’s hun gegevens kunnen opslaan 
waardoor het mogelijk wordt om analyses uit te voeren ‘over de PGO’s heen’. Het zijn 
gegevens die de PGO’s gemeenschappelijk hebben. Vaak heeft elke PGO echter ook 
gegevens die alleen voor de betreffende PGO van belang zijn en niet door andere PGO’s 
worden verzameld. Bijvoorbeeld gevens over braakballen van uilen, worden door één PGO 
verzameld. 

PGO-specifieke gegevens (gegevens die niet door het merendeel van de PGO’s worden 
verzameld) kunnen als ‘Extra Info’-tabellen aan het basismodel worden toegevoegd. 
 
Een ander voorbeeld is het gevolg van de dataconversie van de oorspronkelijke databases van 
de PGO’s naar de EcoGRID databases. Zoals in de CODES paragraaf gezegd hebben de 
verschillende PGO’s verschillende coderingen voor observatie-types, levensstadia, 
habitatgebruik en biotopen. Deze coderingen zijn omgezet naar de coderingen zoals gebruikt 
in de EcoGRID databases. De originele coderingen zijn echter bewaard gebleven en als ‘Extra 
Info’ aan het datamodel toegevoegd (figuur 6).  
 
Als in de toekomst blijkt dat gegevens in de ‘Extra Info’-tabellen’ door het merendeel van de 
PGO’s wordt verzameld of gebruikt, dan worden de betreffende attributen vanzelfsprekend 
opgenomen in het basismodel.  
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 Conclusies 
 
Het EcoGRID datamodel is een generiek datamodel, opgezet om de veldgegevens, die de 
PGO’s gemeenschappelijk hebben, in één basismodel te kunnen opslaan. PGO-specifieke 
gegevens kunnen als ‘Extra Info’ tabellen aan het basismodel worden toegevoegd. Het 
gebruik zal moeten uitmaken in hoeverre deze ‘extra’ gegevens in het basismodel thuishoren. 
 
Het gebruik zal ook uit moeten maken wat er nog aan ontbreekt. Daarop vooruitlopend 
worden in Appendix 2 alvast de toekomstige aanpassingen en toevoegingen vermeld die in 
volgende versies worden ingebouwd. 
 
Valkuilen. 
Het gebruik van de EcoGRID databases zal niet altijd even doorzichtig zijn. Met name bij 
bevragingen zijn er een aantal zaken waar men op moet letten: 

1. De database bevat expliciete nulwaarnemingen. Om een verspreidingskaart te maken 
moet je dus where countmin > 0 aan je query toevoegen. Het is hierdoor echter ook 
mogelijk om een kaart te maken met: ‘wel’, ‘niet’, of ‘geen gegevens’. 

2. Elke code en taxon kan synoniemen hebben. Men moet dus altijd functies als 
‘id2id_all’ gebruiken om alle observaties terug te vinden. Het voordeel is wel dat 
altijd is terug te vinden hoe een waarneming oorspronkelijk is ingevoerd.  

3. In de OBSERVATIE  tabel staan alle projecten door elkaar. Als men dus een query 
stuurt krijgt men observaties die op een verschillende manieren zijn verzameld. De 
observaties zijn wel te herkennen, omdat bij projecten met een strict 
waarneemprotocol de onzekerheid veel kleiner is (full i.p.v. within, precieze aantallen, 
nulwaarnemingen etc). 

4. De polygonen en tijdsintervallen kunnen hokken en jaargrenzen overschrijden. Men 
moet dus (zelf) een methode bedenken in welke gevallen men locaties en tijd als men 
bv soorten per jaar of soorten per kmhok wilt tellen. 

5. De taxonomie bevat veldnamen, hybrides en ondersoorten of varieteiten. Afhankelijk 
van welk type gegeven men zoekt moet men ze wel of niet meenemen. 
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Appendix 1: Functies 

Om het gebruik van de NDFF te vereenvoudigen is een aantal hulpfuncties in de database 
geïmplementeerd. Veel voorkomende operaties kunnen zo worden beschreven met behulp van 
een functieaanroep in plaats van een subquery of join, waardoor de queries eenvoudig en 
leesbaar kunnen blijven.  

De hulpfuncties zijn verdeeld in vijf categorieën:  

Zoeken van ID's op naam 
Deze functies zoeken ID's aan de hand van een zoekterm. Zo kan men bijvoorbeeld de 
perid van iemand met een bepaalde achternaam opvragen, of alle biotopids voor 
biotopen waar het woord "gras" in voor komt.  

ID's naar tekst omzetten 
Met deze functies kan een tekst bij een ID gezocht worden. Bijvoorbeeld de naam van 
een taxon bij een taxid, of de omschrijving van een habitat_use bij een habuseid.  

Taxonomie 
De taxonomiefuncties helpen bij het doorlopen van de taxonomieboom. Men kan 
bijvoorbeeld alle taxa die onder een gegeven taxon horen opvragen.  

Synoniemen van Codes, Taxa en Personen 
Via de correct_id kolommen in diverse tabellen ondersteunt de NDFF het koppelen 
(synoniem maken) van codes, wijzigingen in persoonsgegevens en taxonomische 
synoniemen. Deze functies helpen bij het vinden van originele en/of als correct 
beschouwde gegevens.  

Overig 
In deze categorie vallen de functies die niet in de overige categorieën thuishoren. 
Onder andere is er een functie voor het opvragen van alle waarnemers die bij een 
observatiesessie betrokken waren.  

Systeemfuncties 
De systeemfuncties zijn functies die intern door het systeem gebruikt worden. Alle 
functionaliteit die via de systeemfuncties beschikbaar is is ook via de normale functies 
beschikbaar.  

 

Zoeken van ID's op naam 

Deze functies zoeken ID's aan de hand van een zoekterm. Zo kan men bijvoorbeeld de perid 
van iemand met een bepaalde achternaam opvragen, of alle biotopids voor biotopen waar het 
woord "gras" in voor komt.  

De naam van elke functie bestaat uit vier delen. Ten eerste is er de aanduiding van de taal 
waarin de zoekterm wordt gegeven. In bijna alle gevallen is deze aanduiding "nl" voor 
Nederlands, behalve bij talen die ook een Engelse naam hebben (zie en2lanid). De functies 
voor het zoeken van een taxid bij een omschrijving hebben vier bijzondere aanduidingen:  

sci 
De Latijnse naam van het taxon (zonder literatuurverwijzing) 

sci_auth 
De wetenschappelijke naam van het taxon (met literatuurverwijzing) 

sci_full 
De naam inclusief alle bovenliggende taxa, dus het hele pad door de taxonomieboom.  
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taxon 
De waarde van het taxon-attribuut in de taxa tabel 

Daarna volgt een 2, die in het Engels als "to" wordt uitgesproken en daarmee aangeeft dat er 
iets geconverteerd wordt. Het derde deel van de naam is de naam van het ID dat met de 
functie gezocht kan worden.  

Optioneel is er dan nog de toevoeging "_orig", waarmee wordt aangegeven dat het systeem 
ook in codes die vervangen zijn, oude contactgegevens van personen en taxa die niet als 
correct worden beschouwd voor de NDFF moet zoeken. Zonder die toevoeging wordt alleen 
in de huidige codes en contactgegevens, en als correct beschouwde taxa gezocht.  

Merk op dat ook als de functie met "_orig" wordt gebruikt, het systeem nog niet alle relevante 
ID's oplevert. Alleen ID's waarvan de omschrijving of achternaam dan wel het taxon, de 
zoekterm bevat worden gevonden, maar synoniemen ervan niet. Als men dus observatietypes 
zoekt met de zoekterm "zicht" dan vindt de functie zonder "_orig" alleen het "beste" 
observatietype, bijvoorbeeld "zichtwaarneming". De functie met "_orig" vindt ook een 
eventueel synoniem "alleen zichtwaarneming; geen vangst" maar niet een eventueel synoniem 
"gezien".  

Om nu alle zichtwaarnemingen op te vragen die ooit gedaan zijn, moet men dus eerst met 
nl2obstypid_orig('zicht') alle aan zicht gerelateerde observatietypes zoeken, en daarna met 
obstypid2id_all alle met de gevonden observatietypes synonieme ID's opvragen. In het 
bovenstaande voorbeeld wordt dan in die tweede stap ook het observatietype "gezien" 
gevonden, aangezien het een synoniem is van de eerder gevonden observatietypes.  

Al deze functies hebben een of meerdere patronen als invoer. Een patroon is een stuk tekst 
waarop gezocht moet worden. Een stuk tekst past in een patroon als het patroon ergens in die 
tekst voorkomt. Zo krijgt met met de functieaanroep nl2taxid('e') dus de taxids van alle als 
correct beschouwde taxa met de letter e in de naam. 

 

en2lanid  
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
lanid identifier 

Beschrijving 
en2lanid geeft alle lanids terug van languages waarvan de Engelse omschrijving 
pattern bevat. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM en2lanid('english'); 

·  SELECT *, lanid2nl(lanid), lanid2en(lanid) FROM codes.languages WHERE 
lanid IN (SELECT * FROM en2lanid('e')); 
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nl2biotopid  
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
biotopid setof identifier 

Beschrijving 
nl2biotopid zoekt biotopids bij een Nederlandse omschrijving. Het argument, pattern, 
is de omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie geeft de biotopids 
van alle biotopes terug waarvan de omschrijving pattern bevat. De functie geeft een 
biotopid niet terug als hij niet als correct wordt beschouwd. Deze functie is equivalent 
met nl2biotopid(pattern, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2biotopid_orig('onb'); 

 
nl2biotopid_orig  
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
biotopid setof identifier 

Beschrijving 
nl2biotopid_orig zoekt biotopes bij een Nederlandse omschrijving. Het argument, 
pattern, is de omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie geeft de 
biotopids van alle biotopes terug waarvan de omschrijving pattern bevat, ook als ze 
niet als correct beschouwd worden. Deze functie is equivalent met 
nl2biotopid(pattern, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2biotopid_orig('onb'); 

 
nl2habuseid  
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
habuseid setof identifier 

Beschrijving 
nl2habuseid zoekt habuseids bij een Nederlandse omschrijving. Het argument, 
pattern, is de omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie geeft de 
habuseids van alle habitat_uses terug waarvan de omschrijving pattern bevat. De 
functie geeft een habuseid niet terug als hij niet als correct wordt beschouwd. Deze 
functie is equivalent met nl2habuseid(pattern, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2habuseid_orig('onb'); 
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nl2habuseid_orig  
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
habuseid setof identifier 

Beschrijving 
nl2habuseid_orig zoekt habitat_uses bij een Nederlandse omschrijving. Het 
argument, pattern, is de omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie 
geeft de habuseids van alle habitat_uses terug waarvan de omschrijving pattern bevat, 
ook als ze niet als correct beschouwd worden. Deze functie is equivalent met 
nl2habuseid(pattern, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2habuseid_orig('onb'); 

 
nl2lanid  
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
lanid identifier 

Beschrijving 
nl2lanid geeft alle lanids terug van languages waarvan de Nederlandse omschrijving 
pattern bevat. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2lanid('engels'); 

·  SELECT *, lanid2nl(lanid), lanid2en(lanid) FROM codes.languages WHERE 
lanid IN (SELECT * FROM en2lanid('e')); 

 
nl2lifstaid   
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
lifstaid setof identifier 

Beschrijving 
nl2lifstaid  zoekt lifstaids bij een Nederlandse omschrijving. Het argument, pattern, is 
de omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie geeft de lifstaids van 
alle life_stages terug waarvan de omschrijving pattern bevat. De functie geeft een 
lifstaid niet terug als hij niet als correct wordt beschouwd. Deze functie is equivalent 
met nl2lifstaid(pattern, true) . 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2lifstaid_orig('onb'); 
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nl2lifstaid_orig   
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
lifstaid setof identifier 

Beschrijving 
nl2lifstaid_orig  zoekt life_stages bij een Nederlandse omschrijving. Het argument, 
pattern, is de omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie geeft de 
lifstaids van alle life_stages terug waarvan de omschrijving pattern bevat, ook als ze 
niet als correct beschouwd worden. Deze functie is equivalent met 
nl2lifstaid(pattern, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2lifstaid_orig('onb'); 

 
nl2obstypid  
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
obstypid setof identifier 

Beschrijving 
nl2obstypid zoekt obstypids bij een Nederlandse omschrijving. Het argument, 
pattern, is de omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie geeft de 
obstypids van alle observation_types terug waarvan de omschrijving pattern bevat. De 
functie geeft een obstypid niet terug als hij niet als correct wordt beschouwd. Deze 
functie is equivalent met nl2obstypid(pattern, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2obstypid_orig('onb'); 

 
nl2obstypid_orig  
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
obstypid setof identifier 

Beschrijving 
nl2obstypid_orig zoekt observation_types bij een Nederlandse omschrijving. Het 
argument, pattern, is de omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie 
geeft de obstypids van alle observation_types terug waarvan de omschrijving pattern 
bevat, ook als ze niet als correct beschouwd worden. Deze functie is equivalent met 
nl2obstypid(pattern, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2obstypid_orig('onb'); 
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nl2orgid  
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
orgid identifier 

Beschrijving 
nl2orgid geeft alle orgids terug van organisations waarvan de omschrijving pattern 
bevat. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2orgid('a'); 

 
nl2perid  
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
perid setof identifier 

Beschrijving 
nl2perid zoekt perids bij een Nederlandse omschrijving. Het argument, pattern, is de 
omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie geeft de perids van alle 
persons terug waarvan de omschrijving pattern bevat. De functie geeft een perid niet 
terug als hij niet als correct wordt beschouwd. Deze functie is equivalent met 
nl2perid(pattern, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2perid_orig('onb'); 

 
nl2perid_orig  
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
perid setof identifier 

Beschrijving 
nl2perid_orig zoekt persons bij een Nederlandse omschrijving. Het argument, 
pattern, is de omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie geeft de 
perids van alle persons terug waarvan de omschrijving pattern bevat, ook als ze niet 
als correct beschouwd worden. Deze functie is equivalent met nl2perid(pattern, 
false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2perid_orig('onb'); 
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nl2proid   
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
proid setof identifier 

Beschrijving 
nl2proid  zoekt proids bij een Nederlandse omschrijving. Het argument, pattern, is de 
omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie geeft de proids van alle 
projects terug waarvan de omschrijving pattern bevat. De functie geeft een proid niet 
terug als hij niet als correct wordt beschouwd. Deze functie is equivalent met 
nl2proid(pattern, true) . 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2proid_orig('onb'); 

 
nl2proid_orig   
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
proid setof identifier 

Beschrijving 
nl2proid_orig  zoekt projects bij een Nederlandse omschrijving. Het argument, 
pattern, is de omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie geeft de 
proids van alle projects terug waarvan de omschrijving pattern bevat, ook als ze niet 
als correct beschouwd worden. Deze functie is equivalent met nl2proid(pattern, 
false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2proid_orig('onb'); 

 
nl2ranid   
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
ranid identifier 

Beschrijving 
nl2ranid  geeft alle ranids terug van ranks waarvan de omschrijving pattern bevat. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2ranid('soort'); 
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nl2taxid  
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
nl2taxid zoekt taxids bij een Nederlandse omschrijving. Het argument, pattern, is de 
omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie geeft de taxids van alle 
taxa terug waarvan de omschrijving pattern bevat. De functie geeft een taxid niet 
terug als hij niet als correct wordt beschouwd. Deze functie is equivalent met 
nl2taxid(pattern, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2taxid_orig('onb'); 

 
nl2taxid_orig  
Argumenten 

·  pattern text 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
nl2taxid_orig zoekt taxa bij een Nederlandse omschrijving. Het argument, pattern, is 
de omschrijving waarnaar gezocht moet worden. Deze functie geeft de taxids van alle 
taxa terug waarvan de omschrijving pattern bevat, ook als ze niet als correct 
beschouwd worden. Deze functie is equivalent met nl2taxid(pattern, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2taxid_orig('onb'); 

 
sci2taxid  
Argumenten 

·  genus_pattern text 

·  species_pattern text 

·  infra_pattern text 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
sci2taxid zoekt taxids bij een Latijnse naam. De drie argumenten vormen het patroon 
waarnaar gezocht moet worden; de functie geeft de taxids van alle taxa terug waarvan 
de drie delen van de Latijnse naam elk het bijbehorende pattern bevatten, en die als 
correct beschouwd worden. Lege patronen zijn toegestaan (de functie vindt dan alle 
taxa waarvan de andere delen de andere patronen bevatten), maar minimaal een 
pattern moet wel ingevuld zijn. Deze functie is equivalent met sci2taxid(pattern, 
true). 

Voorbeelden 

·  SELECT *, taxid2sci(taxid) FROM sci2taxid('Vanessa', 'atalanta', ''); 
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·  SELECT *, taxid2sci(taxid) FROM sci2taxid('Vanessa', '', ''); 

sci2taxid_orig  
Argumenten 

·  genus_pattern text 

·  species_pattern text 

·  infra_pattern text 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
sci2taxid_orig zoekt taxids bij een Latijnse naam. De drie argumenten vormen het 
patroon waarnaar gezocht moet worden; de functie geeft de taxids van alle taxa terug 
waarvan de drie delen van de Latijnse naam elk het bijbehorende pattern bevatten, ook 
als ze niet als correct beschouwd worden. Lege patterns zijn toegestaan (de functie 
vindt dan alle taxa waarvan de andere delen de andere patronen bevatten), maar 
minimaal een pattern moet wel ingevuld zijn. Deze functie is equivalent met 
sci2taxid(pattern, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT *, taxid2sci_orig(taxid) FROM sci2taxid_orig('Vanessa', 'atalanta', 
''); 

·  SELECT *, taxid2sci_orig(taxid) FROM sci2taxid_orig('Vanessa', '', ''); 

 
sci_auth2taxid  
Argumenten 

·  genus_pattern text 

·  species_pattern text 

·  infra_pattern text 

·  author_pattern text 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
sci_auth2taxid zoekt taxids bij een wetenschappelijke naam. De vier argumenten 
vormen het patroon waarnaar gezocht moet worden; de functie geeft de taxids van alle 
taxa terug waarvan de vier delen van de wetenschappelijke naam elk het bijbehorende 
patroon bevatten, en die als correct beschouwd worden. Lege patterns zijn toegestaan 
(de functie vindt dan alle taxa waarvan de andere delen de andere patronen bevatten), 
maar minimaal een pattern moet wel ingevuld zijn. Deze functie is equivalent met 
sci_auth2taxid(pattern, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT *, taxid2sci_auth(taxid) FROM sci_auth2taxid('Eupithecia', 'nanata', 
'', '',); 
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sci_auth2taxid_orig  
Argumenten 

·  genus_pattern text 

·  species_pattern text 

·  infra_pattern text 

·  author_pattern text 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
sci_auth2taxid_orig zoekt taxids bij een wetenschappelijke naam. De vier 
argumenten vormen het pattern waarnaar gezocht moet worden; de functie geeft de 
taxids van alle taxa terug waarvan de vier delen van de wetenschappelijke naam elk 
het bijbehorende patroon bevatten, ook die niet als correct beschouwd worden. Lege 
patterns zijn toegestaan (de functie vindt dan alle taxa waarvan de andere delen de 
andere patronen bevatten), maar minimaal een pattern moet wel ingevuld zijn. Deze 
functie is equivalent met sci_auth2taxid(pattern, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT *, taxid2sci_auth_orig(taxid) FROM 
sci_auth2taxid_orig('Eupithecia', 'nanata', '', '',); 

 
taxon2taxid  
Argumenten 

·  taxon text 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
taxon2taxid geeft de taxids waarvan het taxonattribuut taxon bevat en die als correct 
beschouwd worden. Deze functie is equivalent met taxon2taxid(taxon, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT *, taxid2taxon(taxon2taxid) FROM taxon2taxid('nata'); 

 
taxon2taxid_orig  
Argumenten 

·  taxon text 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
taxon2taxid_orig geeft de taxids waarvan het taxonattribuut taxon bevat, ook als die 
niet als correct beschouwd worden. Deze functie is equivalent met taxon2taxid(taxon, 
false). 

Voorbeelden 

·  SELECT *, taxid2taxon_orig(taxid) FROM taxon2taxid_orig('nata'); 
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ID's naar tekst omzetten 

Met deze functies kan een tekst bij een ID gezocht worden. Bijvoorbeeld de naam van een 
taxon bij een taxid, of de omschrijving van een habitat_use bij een habuseid.  

De naam van elke functie bestaat uit vier delen. Ten eerste is er de naam van het ID dat met 
die functie naar tekst kan worden omgezet. Daarna volgt een 2, die in het Engels als "to" 
wordt uitgesproken en daarmee aangeeft dat er iets geconverteerd wordt. Het derde deel van 
de naam is een aanduiding van de taal waarin het resultaat wordt gegeven.  

In bijna alle gevallen is deze aanduiding "nl" voor Nederlands, behalve bij talen die ook een 
Engelse naam hebben (zie lanid2en). De functies voor het zoeken van een omschrijving bij 
een taxid hebben vier bijzondere aanduidingen:  

sci 
De Latijnse naam van het taxon (zonder literatuurverwijzing) 

sci_auth 
De wetenschappelijke naam van het taxon (met literatuurverwijzing) 

sci_full 
De naam inclusief alle bovenliggende taxa, dus het hele pad door de taxonomieboom.  

taxon 
XXX 

Optioneel is er dan nog de toevoeging "_orig", waarmee wordt aangegeven dat het systeem 
altijd de tekst horende bij de oorspronkelijke code moet teruggeven, ook als die code 
vervangen is, als de contactgegevens van een persoon verouderd zijn of als het taxon niet als 
correct wordt beschouwd voor de NDFF. Zonder die toevoeging zal het systeem automatisch 
de vervangende code, nieuwste contactgegevens of het als correct beschouwde taxon 
beschrijven.  

Alle functies hebben enkel een ID als argument, en leveren tekst op. 

 

biotopid2nl  
Argumenten 

·  biotopid identifier 

Resultaat 
biotope text 

Beschrijving 
biotopid2nl geeft de Nederlandse omschrijving van de biotope met biotopid biotopid. 
Als er een biotopid is die gekoppeld is aan biotopid en die als correct wordt 
beschouwd, dan wordt de Nederlandse omschrijving daarvan gegeven. Het argument, 
biotopid, is de identifier die geconverteerd moet worden. Deze functie is equivalent 
met biotopid2nl(biotopid, true) . 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM biotopid2nl(8761794623); 

·  SELECT biotopid2nl(biotopid), * FROM codes.biotopes; 
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biotopid2nl_orig  
Argumenten 

·  biotopid identifier 

Resultaat 
biotope text 

Beschrijving 
biotopid2nl_orig converteert een biotopid naar de bijbehorende Nederlandse tekst. 
Het argument, biotopid, is de identifier die geconverteerd moet worden. 
biotopid2nl_orig geeft de Nederlandse omschrijving behorend bij biotopid, ook als er 
een gekoppelde biotopid is die als correct wordt beschouwd. Deze functie is equiva-
lent met biotopid2nl(biotopid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM biotopid2nl(8761794623); 

·  SELECT biotopid2nl(biotopid), * FROM codes.biotopes; 

 
habuseid2nl  
Argumenten 

·  habuseid identifier 

Resultaat 
habitat_use text 

Beschrijving 
habuseid2nl geeft de Nederlandse omschrijving van de habitat_use met habuseid 
habuseid. Als er een habuseid is die gekoppeld is aan habuseid en die als correct 
wordt beschouwd, dan wordt de Nederlandse omschrijving daarvan gegeven. Het 
argument, habuseid, is de identifier die geconverteerd moet worden. Deze functie is 
equivalent met habuseid2nl(habuseid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM habuseid2nl(14123412455); 

·  SELECT habuseid2nl(habuseid), * FROM codes.habitat_uses; 

 
habuseid2nl_orig  
Argumenten 

·  habuseid identifier 

Resultaat 
habitat_use text 

Beschrijving 
habuseid2nl_orig converteert een habuseid naar de bijbehorende Nederlandse tekst. 
Het argument, habuseid, is de identifier die geconverteerd moet worden. 
habuseid2nl_orig geeft de Nederlandse omschrijving behorend bij habuseid, ook als 
er een gekoppelde habuseid is die als correct wordt beschouwd. Deze functie is 
equivalent met habuseid2nl(habuseid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM habuseid2nl(14123412455); 

·  SELECT habuseid2nl(habuseid), * FROM codes.habitat_uses; 
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lanid2en  
Argumenten 

·  lanid identifier 

Resultaat 
language text 

Beschrijving 
lanid2en geeft de Engelse naam van de taal met id lanid. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM lanid2en(112345); 

·  SELECT *, lanid2nl(lanid), lanid2en(lanid) FROM codes.languages WHERE 
lanid IN (SELECT * FROM en2lanid('e')); 

 
lanid2nl  
Argumenten 

·  lanid identifier 

Resultaat 
taal text 

Beschrijving 
lanid2nl geeft de Nederlandse naam van de taal met id lanid. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM lanid2nl(112345); 

·  SELECT *, lanid2nl(lanid), lanid2en(lanid) FROM codes.languages WHERE 
lanid IN (SELECT * FROM en2lanid('e')); 

 
lifstaid2nl   
Argumenten 

·  lifstaid identifier 

Resultaat 
life_stage text 

Beschrijving 
lifstaid2nl  geeft de Nederlandse omschrijving van de life_stage met lifstaid lifstaid. 
Als er een lifstaid is die gekoppeld is aan lifstaid en die als correct wordt beschouwd, 
dan wordt de Nederlandse omschrijving daarvan gegeven. Het argument, lifstaid, is de 
identifier die geconverteerd moet worden. Deze functie is equivalent met lif-
staid2nl(lifstaid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM lifstaid2nl(9797651272); 

·  SELECT lifstaid2nl(lifstaid), * FROM codes.life_stages; 
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lifstaid2nl_orig   
Argumenten 

·  lifstaid identifier 

Resultaat 
life_stage text 

Beschrijving 
lifstaid2nl_orig  converteert een lifstaid naar de bijbehorende Nederlandse tekst. Het 
argument, lifstaid, is de identifier die geconverteerd moet worden. lifstaid2nl_orig  
geeft de Nederlandse omschrijving behorend bij lifstaid, ook als er een gekoppelde 
lifstaid is die als correct wordt beschouwd. Deze functie is equivalent met lif-
staid2nl(lifstaid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM lifstaid2nl(9797651272); 

·  SELECT lifstaid2nl(lifstaid), * FROM codes.life_stages; 

 
obstypid2nl  
Argumenten 

·  obstypid identifier 

Resultaat 
observation_type text 

Beschrijving 
obstypid2nl geeft de Nederlandse omschrijving van de observation_type met obstypid 
obstypid. Als er een obstypid is die gekoppeld is aan obstypid en die als correct wordt 
beschouwd, dan wordt de Nederlandse omschrijving daarvan gegeven. Het argument, 
obstypid, is de identifier die geconverteerd moet worden. Deze functie is equivalent 
met obstypid2nl(obstypid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM obstypid2nl(75645454687); 

·  SELECT obstypid2nl(obstypid), * FROM codes.observation_types; 

 
obstypid2nl_orig  
Argumenten 

·  obstypid identifier 

Resultaat 
observation_type text 

Beschrijving 
obstypid2nl_orig converteert een obstypid naar de bijbehorende Nederlandse tekst. 
Het argument, obstypid, is de identifier die geconverteerd moet worden. 
obstypid2nl_orig geeft de Nederlandse omschrijving behorend bij obstypid, ook als er 
een gekoppelde obstypid is die als correct wordt beschouwd. Deze functie is equiva-
lent met obstypid2nl(obstypid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM obstypid2nl(75645454687); 

·  SELECT obstypid2nl(obstypid), * FROM codes.observation_types; 
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orgid2nl  
Argumenten 

·  orgid identifier 

Resultaat 
name text 

Beschrijving 
ranid2nl  geeft de naam van de organisation met id orgid. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM contacts.organisations; 

·  SELECT orgid2nl(54327); 

 
perid2nl  
Argumenten 

·  perid identifier 

Resultaat 
person text 

Beschrijving 
perid2nl geeft de Nederlandse omschrijving van de person met perid perid. Als er een 
perid is die gekoppeld is aan perid en die als correct wordt beschouwd, dan wordt de 
Nederlandse omschrijving daarvan gegeven. Het argument, perid, is de identifier die 
geconverteerd moet worden. Deze functie is equivalent met perid2nl(perid, true) . 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM perid2nl(9034349994); 

·  SELECT perid2nl(perid), * FROM codes.persons; 

 
perid2nl_orig  
Argumenten 

·  perid identifier 

Resultaat 
person text 

Beschrijving 
perid2nl_orig converteert een perid naar de bijbehorende Nederlandse tekst. Het 
argument, perid, is de identifier die geconverteerd moet worden. perid2nl_orig geeft 
de Nederlandse omschrijving behorend bij perid, ook als er een gekoppelde perid is 
die als correct wordt beschouwd. Deze functie is equivalent met perid2nl(perid, 
false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM perid2nl(9034349994); 

·  SELECT perid2nl(perid), * FROM codes.persons; 
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proid2nl   
Argumenten 

·  proid identifier 

Resultaat 
project text 

Beschrijving 
proid2nl  geeft de Nederlandse omschrijving van de project met proid proid. Als er 
een proid is die gekoppeld is aan proid en die als correct wordt beschouwd, dan wordt 
de Nederlandse omschrijving daarvan gegeven. Het argument, proid, is de identifier 
die geconverteerd moet worden. Deze functie is equivalent met proid2nl(proid, true) . 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM proid2nl(8764753); 

·  SELECT proid2nl(proid), * FROM codes.projects; 

 
proid2nl_orig   
Argumenten 

·  proid identifier 

Resultaat 
project text 

Beschrijving 
proid2nl_orig  converteert een proid naar de bijbehorende Nederlandse tekst. Het 
argument, proid, is de identifier die geconverteerd moet worden. proid2nl_orig  geeft 
de Nederlandse omschrijving behorend bij proid, ook als er een gekoppelde proid is 
die als correct wordt beschouwd. Deze functie is equivalent met proid2nl(proid, 
false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM proid2nl(8764753); 

·  SELECT proid2nl(proid), * FROM codes.projects; 

 
ranid2nl   
Argumenten 

·  ranid identifier 

Resultaat 
rang text 

Beschrijving 
ranid2nl  geeft de Nederlandse naam van de rang met id ranid. 

Voorbeelden 

·  SELECT ranid2nl(900); 

·  SELECT ranid2nl(ranid) FROM taxonomy.taxa WHERE taxon = 'Insecta'; 
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taxid2nl  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2nl geeft de Nederlandse omschrijving van de taxon met taxid taxid. Als er een 
taxid is die gekoppeld is aan taxid en die als correct wordt beschouwd, dan wordt de 
Nederlandse omschrijving daarvan gegeven. Het argument, taxid, is de identifier die 
geconverteerd moet worden. Deze functie is equivalent met taxid2nl(taxid, true) . 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM taxid2nl(8468289); 

·  SELECT taxid2nl(taxid), * FROM codes.taxa; 

 
taxid2nl_orig  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2nl_orig converteert een taxid naar de bijbehorende Nederlandse tekst. Het 
argument, taxid, is de identifier die geconverteerd moet worden. taxid2nl_orig geeft 
de Nederlandse omschrijving behorend bij taxid, ook als er een gekoppelde taxid is 
die als correct wordt beschouwd. Deze functie is equivalent met taxid2nl(taxid, 
false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM taxid2nl(8468289); 

·  SELECT taxid2nl(taxid), * FROM codes.taxa; 

 
taxid2sci  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2sci geeft de Latijnse naam van het als correct beschouwde taxon behorende bij 
taxid. Deze functie is equivalent met taxid2sci(taxid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT taxid2sci(8468289) FROM taxonomy.taxa; 
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taxid2sci_auth  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2sci_auth geeft de wetenschappelijke naam van het als correct beschouwde 
taxon behorende bij taxid. Deze functie is equivalent met taxid2sci_auth(taxid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT taxid2sci_auth(8468289) FROM taxonomy.taxa; 

 
taxid2sci_auth_orig  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2sci_auth_orig geeft de wetenschappelijke naam van het originele (mogelijk 
niet als correct beschouwde) taxon behorende bij taxid. Deze functie is equivalent met 
taxid2sci_auth(taxid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT taxid2sci_auth_orig(8468289) FROM taxonomy.taxa; 

 
taxid2sci_full  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2sci_full geeft de namen van alle taxa boven het als correct beschouwde taxon 
behorende bij taxid, gevolgd door de Latijnse naam van het taxon. Dit is dus het 
volledige pad door de taxonomie naar het taxon. Deze functie is equivalent met 
taxid2sci_full(taxid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT taxid2sci_full(8468289) FROM taxonomy.taxa; 



 

_________________________________________________________________________________________ 
datamodel versie 1 blz. 50 uit 80 
beschrijving versie 1 

taxid2sci_full_orig  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2sci_full_orig geeft de namen van alle taxa boven het originele (mogelijk niet 
als correct beschouwde) taxon behorende bij taxid, gevolgd door de Latijnse naam van 
het taxon. Dit is dus het volledige pad door de taxonomie naar het taxon. Deze functie 
is equivalent met taxid2sci_full(taxid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT taxid2sci_full_orig(8468289) FROM taxonomy.taxa; 

 
taxid2sci_orig  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2sci_orig geeft de Latijnse naam van het originele (mogelijk niet als correct 
beschouwde) taxon behorende bij taxid. Deze functie is equivalent met 
taxid2sci(taxid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT taxid2sci_orig(8468289) FROM taxonomy.taxa; 

 
taxid2taxon  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2taxon geeft de waarde van het taxonattribuut horende bij taxid. Als er een als 
correct beschouwd taxon aan het taxon behorende bij taxid gekoppeld is, dan wordt 
het taxonattribuut daarvan teruggegeven. Als het bijbehorende taxon een soort 
beschrijft, dan wordt de waarde van het infra-attribuut ook teruggegeven. 

Voorbeelden 

·  SELECT taxid2taxon(8468289) FROM taxonomy.taxa; 
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taxid2taxon_orig  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2taxon geeft de waarde van het taxonattribuut horende bij taxid, ook als het 
taxon behorende bij taxid niet als correct beschouwd wordt. Als het bijbehorende 
taxon een soort beschrijft, dan wordt de waarde van het infra-attribuut ook 
teruggegeven. Deze functie is equivalent met taxid2taxon(taxid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT taxid2taxon_orig(8468289) FROM taxonomy.taxa; 

 

Taxonomie 

De taxonomiefuncties helpen bij het doorlopen van de taxonomieboom. Men kan 
bijvoorbeeld alle taxa die onder een gegeven taxon horen opvragen.  

Aangezien alle functies in deze categorie met taxids werken, beginnen alle namen met taxid. 
Hierna volgt wederom een 2, gevolgd door een aanduiding die erg lelijk is en gewijzigd zou 
moeten worden.  

Optioneel is er dan nog de toevoeging "_orig", waarmee wordt aangegeven dat het systeem 
ook taxa die niet als correct worden beschouwd voor de NDFF moet teruggeven. Zonder die 
toevoeging worden alleen de als correct beschouwde taxa in aanmerking genomen. Als het 
ingevoerde taxid bij een niet als correct beschouwd taxon hoort dan zal het systeem 
automatisch het bijbehorende wel als correct beschouwde taxon opzoeken. 

 

taxid2childs_all  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
taxid2childs_all geeft de taxids van alle taxa die in de taxonomie onder het als correct 
beschouwde taxon behorende bij taxid komen. Deze functie is equivalent met 
taxid2childs_all(taxid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM taxid2childs_all(8468262); 

·  SELECT taxid2nl(taxid) FROM taxid2childs_all(8468262); 
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taxid2childs_all_orig  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
taxid2childs_all_orig geeft de taxids van alle taxa die in de taxonomie onder het 
taxon behorende bij taxid komen, ook als dat taxon niet als correct wordt beschouwd. 
Deze functie is equivalent met taxid2childs_all(taxid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM taxid2childs_all_orig(8468262); 

·  SELECT taxid2nl_orig(taxid) FROM taxid2childs_all_orig(8468262); 

 
taxid2childs_direct  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
taxid2childs_direct geeft de taxids van alle taxa die in de taxonomie direct onder het 
als correct beschouwde taxon horende bij taxid komen. Deze functie is equivalent met 
taxid2childs_direct(taxid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT *, taxid2taxon(taxid) FROM taxid2childs_direct(8468262); 

 
taxid2childs_direct_orig  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
taxid2childs_direct_orig geeft de taxids van alle taxa die in de taxonomie direct 
onder het taxon horende bij taxid komen, ook als dat taxon niet als correct beschouwd 
wordt. Deze functie is equivalent met taxid2childs_direct(taxid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT *, taxid2taxon_orig(taxid) FROM 
taxid2childs_direct_orig(8468262); 
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taxid2parent  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxid identifier 

Beschrijving 
taxid2parent geeft de taxid van het taxon dat in de taxonomie boven het als correct 
beschouwde taxon horende bij taxid staat. Deze functie is equivalent met 
taxid2parent(taxid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM taxid2parent(8496238); 

·  SELECT taxid, taxid2parent(taxid) FROM taxonomy.taxa; 

·  SELECT taxid, taxid2parent(taxid) FROM taxonomy.taxa; 

·  SELECT taxid, taxid2parent(taxid) FROM survey.observations LIMIT 20000; 

 
taxid2parent_orig  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxid identifier 

Beschrijving 
taxid2parent_orig geeft de taxid van het taxon dat in de taxonomie boven het taxon 
horende bij taxid staat, ook als een of beide van deze taxa niet als correct worden 
beschouwd. Deze functie is equivalent met taxid2parent(taxid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM taxid2parent_orig(8496238); 

·  SELECT taxid, taxid2parent_orig(taxid) FROM taxonomy.taxa; 

·  SELECT taxid, taxid2parent_orig(taxid) FROM taxonomy.taxa; 

·  SELECT taxid, taxid2parent_orig(taxid) FROM survey.observations LIMIT 
20000; 

 

Synoniemen van Codes, Taxa en Personen 

Via de correct_id kolommen in diverse tabellen ondersteunt de NDFF het koppelen 
(synoniem maken) van codes, wijzigingen in persoonsgegevens en taxonomische 
synoniemen. Deze functies helpen bij het vinden van originele en/of als correct beschouwde 
gegevens.  

Als het correct_id veld van een code verwijst naar een andere code dan is die code aan de 
andere gekoppeld. Via deze koppelingen ontstaat uiteindelijk dus een verzameling 
gekoppelde (equivalente) codes. De code waarbij het correct_id naar zichzelf verwijst is de 
code die voor de NDFF als correct wordt beschouwd.  
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biotopid2id_all  
Argumenten 

·  biotopid identifier 

Resultaat 
biotopid setof identifier 

Beschrijving 
biotopid2id_all geeft de biotopids van de biotopes die met de biotope behorende bij 
biotopid gekoppeld zijn. biotopid2id_all geeft dus alle met biotopid equivalente 
biotopids. Deze functie is equivalent met biotopid2id_all(biotopid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM biotopid2id_all(8761794623); 

·  SELECT biotopid2nl(biotopid) FROM biotopid2id_all(8761794623); 

 
biotopid2id_all_orig  
Argumenten 

·  biotopid identifier 

Resultaat 
biotopid setof identifier 

Beschrijving 
biotopid2id_all_orig geeft de biotopids van de biotopes die met de biotope behorende 
bij biotopid gekoppeld zijn. biotopid2id_all_orig geeft de biotopids van alle biotopes 
die aan deze biotope gekoppeld zijn, maar geen biotopids van biotopes waar deze 
biotope aan gekoppeld is. Deze functie is equivalent met biotopid2id_all( biotopid, 
false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM biotopid2id_all_orig(8761794623); 

·  SELECT biotopid2nl(biotopid) FROM biotopid2id_all_orig(8761794623); 

 
biotopid2id_correct  
Argumenten 

·  biotopid identifier 

Resultaat 
biotopid identifier 

Beschrijving 
biotopid2id_correct geeft van de biotopes die aan de biotope behorende bij biotopid 
gekoppeld zijn de biotopid van de biotope die als correct beschouwd wordt. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM biotopid2id_correct(8761794623); 
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habuseid2id_all  
Argumenten 

·  habuseid identifier 

Resultaat 
habuseid setof identifier 

Beschrijving 
habuseid2id_all geeft de habuseids van de habitat_uses die met de habitat_use 
behorende bij habuseid gekoppeld zijn. habuseid2id_all geeft dus alle met habuseid 
equivalente habuseids. Deze functie is equivalent met habuseid2id_all(habuseid, 
true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM habuseid2id_all(14123412455); 

·  SELECT habuseid2nl(habuseid) FROM habuseid2id_all(14123412455); 

 
habuseid2id_all_orig  
Argumenten 

·  habuseid identifier 

Resultaat 
habuseid setof identifier 

Beschrijving 
habuseid2id_all_orig geeft de habuseids van de habitat_uses die met de habitat_use 
behorende bij habuseid gekoppeld zijn. habuseid2id_all_orig geeft de habuseids van 
alle habitat_uses die aan deze habitat_use gekoppeld zijn, maar geen habuseids van 
habitat_uses waar deze habitat_use aan gekoppeld is. Deze functie is equivalent met 
habuseid2id_all( habuseid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM habuseid2id_all_orig(14123412455); 

·  SELECT habuseid2nl(habuseid) FROM habuseid2id_all_orig(14123412455); 

 
habuseid2id_correct  
Argumenten 

·  habuseid identifier 

Resultaat 
habuseid identifier 

Beschrijving 
habuseid2id_correct geeft van de habitat_uses die aan de habitat_use behorende bij 
habuseid gekoppeld zijn de habuseid van de habitat_use die als correct beschouwd 
wordt. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM habuseid2id_correct(14123412455); 
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lifstaid2id_all   
Argumenten 

·  lifstaid identifier 

Resultaat 
lifstaid setof identifier 

Beschrijving 
lifstaid2id_all  geeft de lifstaids van de life_stages die met de life_stage behorende bij 
lifstaid gekoppeld zijn. lifstaid2id_all  geeft dus alle met lifstaid equivalente lifstaids. 
Deze functie is equivalent met lifstaid2id_all( lifstaid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM lifstaid2id_all(9797651272); 

·  SELECT lifstaid2nl(lifstaid) FROM lifstaid2id_all(9797651272); 

 
lifstaid2id_all_orig   
Argumenten 

·  lifstaid identifier 

Resultaat 
lifstaid setof identifier 

Beschrijving 
lifstaid2id_all_orig  geeft de lifstaids van de life_stages die met de life_stage 
behorende bij lifstaid gekoppeld zijn. lifstaid2id_all_orig  geeft de lifstaids van alle 
life_stages die aan deze life_stage gekoppeld zijn, maar geen lifstaids van life_stages 
waar deze life_stage aan gekoppeld is. Deze functie is equivalent met lifstaid2id_all(  
lifstaid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM lifstaid2id_all_orig(9797651272); 

·  SELECT lifstaid2nl(lifstaid) FROM lifstaid2id_all_orig(9797651272); 

 
lifstaid2id_correct  
Argumenten 

·  lifstaid identifier 

Resultaat 
lifstaid identifier 

Beschrijving 
lifstaid2id_correct geeft van de life_stages die aan de life_stage behorende bij lifstaid 
gekoppeld zijn de lifstaid van de life_stage die als correct beschouwd wordt. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM lifstaid2id_correct(9797651272); 
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obstypid2id_all  
Argumenten 

·  obstypid identifier 

Resultaat 
obstypid setof identifier 

Beschrijving 
obstypid2id_all geeft de obstypids van de observation_types die met de 
observation_type behorende bij obstypid gekoppeld zijn. obstypid2id_all geeft dus 
alle met obstypid equivalente obstypids. Deze functie is equivalent met ob-
stypid2id_all(obstypid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM obstypid2id_all(75645454687); 

·  SELECT obstypid2nl(obstypid) FROM obstypid2id_all(75645454687); 

 
obstypid2id_all_orig  
Argumenten 

·  obstypid identifier 

Resultaat 
obstypid setof identifier 

Beschrijving 
obstypid2id_all_orig geeft de obstypids van de observation_types die met de 
observation_type behorende bij obstypid gekoppeld zijn. obstypid2id_all_orig geeft 
de obstypids van alle observation_types die aan deze observation_type gekoppeld zijn, 
maar geen obstypids van observation_types waar deze observation_type aan 
gekoppeld is. Deze functie is equivalent met obstypid2id_all( obstypid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM obstypid2id_all_orig(75645454687); 

·  SELECT obstypid2nl(obstypid) FROM obstypid2id_all_orig(75645454687); 

 
obstypid2id_correct  
Argumenten 

·  obstypid identifier 

Resultaat 
obstypid identifier 

Beschrijving 
obstypid2id_correct geeft van de observation_types die aan de observation_type 
behorende bij obstypid gekoppeld zijn de obstypid van de observation_type die als 
correct beschouwd wordt. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM obstypid2id_correct(75645454687); 
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perid2id_all  
Argumenten 

·  perid identifier 

Resultaat 
perid setof identifier 

Beschrijving 
perid2id_all geeft de perids van de persons die met de person behorende bij perid 
gekoppeld zijn. perid2id_all geeft dus alle met perid equivalente perids. Deze functie 
is equivalent met perid2id_all(perid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM perid2id_all(9034349994); 

·  SELECT perid2nl(perid) FROM perid2id_all(9034349994); 

 
perid2id_all_orig  
Argumenten 

·  perid identifier 

Resultaat 
perid setof identifier 

Beschrijving 
perid2id_all_orig geeft de perids van de persons die met de person behorende bij 
perid gekoppeld zijn. perid2id_all_orig geeft de perids van alle persons die aan deze 
person gekoppeld zijn, maar geen perids van persons waar deze person aan gekoppeld 
is. Deze functie is equivalent met perid2id_all( perid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM perid2id_all_orig(9034349994); 

·  SELECT perid2nl(perid) FROM perid2id_all_orig(9034349994); 

 
perid2id_correct  
Argumenten 

·  perid identifier 

Resultaat 
perid identifier 

Beschrijving 
perid2id_correct geeft van de persons die aan de person behorende bij perid 
gekoppeld zijn de perid van de person die als correct beschouwd wordt. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM perid2id_correct(9034349994); 
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proid2id_all   
Argumenten 

·  proid identifier 

Resultaat 
proid setof identifier 

Beschrijving 
proid2id_all  geeft de proids van de projects die met de project behorende bij proid 
gekoppeld zijn. proid2id_all  geeft dus alle met proid equivalente proids. Deze functie 
is equivalent met proid2id_all(proid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM proid2id_all(8764753); 

·  SELECT proid2nl(proid) FROM proid2id_all(8764753); 

 
proid2id_all_orig   
Argumenten 

·  proid identifier 

Resultaat 
proid setof identifier 

Beschrijving 
proid2id_all_orig  geeft de proids van de projects die met de project behorende bij 
proid gekoppeld zijn. proid2id_all_orig  geeft de proids van alle projects die aan deze 
project gekoppeld zijn, maar geen proids van projects waar deze project aan 
gekoppeld is. Deze functie is equivalent met proid2id_all(  proid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM proid2id_all_orig(8764753); 

·  SELECT proid2nl(proid) FROM proid2id_all_orig(8764753); 

 
proid2id_correct  
Argumenten 

·  proid identifier 

Resultaat 
proid identifier 

Beschrijving 
proid2id_correct geeft van de projects die aan de project behorende bij proid 
gekoppeld zijn de proid van de project die als correct beschouwd wordt. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM proid2id_correct(8764753); 
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taxid2id_all  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
taxid2id_all geeft de taxids van de taxa die met de taxon behorende bij taxid 
gekoppeld zijn. taxid2id_all geeft dus alle met taxid equivalente taxids. Deze functie 
is equivalent met taxid2id_all(taxid, true). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM taxid2id_all(8468289); 

·  SELECT taxid2nl(taxid) FROM taxid2id_all(8468289); 

 
taxid2id_all_orig  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
taxid2id_all_orig geeft de taxids van de taxa die met de taxon behorende bij taxid 
gekoppeld zijn. taxid2id_all_orig geeft de taxids van alle taxa die aan deze taxon 
gekoppeld zijn, maar geen taxids van taxa waar deze taxon aan gekoppeld is. Deze 
functie is equivalent met taxid2id_all( taxid, false). 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM taxid2id_all_orig(8468289); 

·  SELECT taxid2nl(taxid) FROM taxid2id_all_orig(8468289); 

 
taxid2id_correct  
Argumenten 

·  taxid identifier 

Resultaat 
taxid identifier 

Beschrijving 
taxid2id_correct geeft van de taxa die aan de taxon behorende bij taxid gekoppeld 
zijn de taxid van de taxon die als correct beschouwd wordt. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM taxid2id_correct(8468289); 

 

Overig 

In deze categorie vallen de functies die niet in de overige categorieën thuishoren. Onder 
andere is er een functie voor het opvragen van alle waarnemers die bij een observatiesessie 
betrokken waren.  
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current_orgid   
Argumenten 

·  geen  

Resultaat 
orgid identifier 

Beschrijving 
current_orgid  geeft de orgid van de eigenaar van de huidige database. 

Voorbeelden 

·  SELECT current_orgid; 

·  SELECT orgid2nl(current_orgid); 

 
obssesid2observers  
Argumenten 

·  obssesid identifier 

Resultaat 
observers text 

Beschrijving 
obssesid2observers geeft de lijst van namen van de observers die bij een 
observatiesessie betrokken waren. 

Voorbeelden 

·  SELECT obssesid2observers(obssesid), obssesid from survey.observations 
limit 10000; 

 
obssesid2observers_orig  
Argumenten 

·  obssesid identifier 

Resultaat 
observers text 

Beschrijving 
obssesid2observers geeft de lijst van namen van de observers die bij een 
observatiesessie betrokken waren, zoals die op op dat moment bekend waren. 

Voorbeelden 

·  SELECT obssesid2observers_orig(obssesid), obssesid from sur-
vey.observations limit 10000; 

 
perid2role  
Argumenten 

·  perid identifier 

Resultaat 
login_naam name 

Beschrijving 
Geeft de loginnaam van het account behorende bij perid. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM perid2role(9034349990); 
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role2perid  
Argumenten 

·  login_naam name 

Resultaat 
perid identifier 

Beschrijving 
Geeft de perid van het account met als loginnaam login_naam. 

Voorbeelden 

·  SELECT role2perid(login_naam), * FROM contacts.persons WHERE 
login_naam != ''; 

 

Systeemfuncties 

In deze categorie vallen de systeemfuncties. Deze zijn voor het opvragen van gegevens niet 
nodig, maar kunnen wel door bijvoorbeeld portalontwikkelaars gebruikt worden.  

Deze functies hebben alle gemeen dat ze een boolean-argument meekrijgen waarmee bepaald 
wordt of er alleen gebruik gemaakt moet worden van de meest recente codes en 
contactgegevens en alleen van als correct beschouwde taxa (true) of dat alle codes, 
contactgegevens en taxa in aanmerking genomen moeten worden (false).  

 

biotopid2id_all  
Argumenten 

·  biotopid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
biotopid setof identifier 

Beschrijving 
biotopid2id_all geeft de biotopids van de biotopes die met de biotope behorende bij 
biotopid gekoppeld zijn. biotopid2id_all geeft dus alle met biotopid equivalente 
biotopids. Als use_correct_id true is dan geeft biotopid2id_all de biotopids van de 
biotopes die met de biotope behorende bij biotopid gekoppeld zijn. Als use_correct_id 
false is dan geeft biotopid2id_all de biotopids van alle biotopes die aan deze biotope 
gekoppeld zijn, maar geen biotopids van biotopes waar deze biotope aan gekoppeld is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM biotopid2id_all(8761794623, true); 

·  SELECT biotopid2nl(biotopid, false) FROM biotopid2id_all(8761794623, 
false); 

·  SELECT biotopid2nl(biotopid, true) FROM biotopid2id_all(8761794623, 
true); 
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biotopid2nl  
Argumenten 

·  biotopid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
biotope text  

Beschrijving 
biotopid2nl geeft de Nederlandse omschrijving van de biotope behorende bij 
biotopid. Het eerste argument, biotopid, is de identifier die geconverteerd moet 
worden. Het tweede argument, use_correct_id, geeft aan of de naam van de als correct 
beschouwde gekoppelde code wordt teruggegeven (true), of dat de naam van de 
oorspronkelijke code wordt teruggegeven, ook als die niet als correct beschouwd 
wordt (false). Deze functie is equivalent met biotopid2nl(biotopid)  als 
use_correct_id true is, en met biotopid2nl_orig(biotopid)  als use_correct_id false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT biotopid2nl(biotopid, true), * FROM codes.biotopes; 

·  SELECT biotopid2nl(biotopid, true) FROM codes.biotopes; 

·  SELECT biotopid2nl(biotopid, false) FROM codes.biotopes; 

 
habuseid2id_all  
Argumenten 

·  habuseid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
habuseid setof identifier 

Beschrijving 
habuseid2id_all geeft de habuseids van de habitat_uses die met de habitat_use 
behorende bij habuseid gekoppeld zijn. habuseid2id_all geeft dus alle met habuseid 
equivalente habuseids. Als use_correct_id true is dan geeft habuseid2id_all de 
habuseids van de habitat_uses die met de habitat_use behorende bij habuseid 
gekoppeld zijn. Als use_correct_id false is dan geeft habuseid2id_all de habuseids 
van alle habitat_uses die aan deze habitat_use gekoppeld zijn, maar geen habuseids 
van habitat_uses waar deze habitat_use aan gekoppeld is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM habuseid2id_all(14123412455, true); 

·  SELECT habuseid2nl(habuseid, false) FROM habuseid2id_all(14123412455, 
false); 

·  SELECT habuseid2nl(habuseid, true) FROM habuseid2id_all(14123412455, 
true); 
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habuseid2nl  
Argumenten 

·  habuseid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
habitat_use text  

Beschrijving 
habuseid2nl geeft de Nederlandse omschrijving van de habitat_use behorende bij 
habuseid. Het eerste argument, habuseid, is de identifier die geconverteerd moet 
worden. Het tweede argument, use_correct_id, geeft aan of de naam van de als correct 
beschouwde gekoppelde code wordt teruggegeven (true), of dat de naam van de 
oorspronkelijke code wordt teruggegeven, ook als die niet als correct beschouwd 
wordt (false). Deze functie is equivalent met habuseid2nl(habuseid) als 
use_correct_id true is, en met habuseid2nl_orig(habuseid) als use_correct_id false 
is. 

Voorbeelden 

·  SELECT habuseid2nl(habuseid, true), * FROM codes.habitat_uses; 

·  SELECT habuseid2nl(habuseid, true) FROM codes.habitat_uses; 

·  SELECT habuseid2nl(habuseid, false) FROM codes.habitat_uses; 

 
lifstaid2id_all   
Argumenten 

·  lifstaid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
lifstaid setof identifier 

Beschrijving 
lifstaid2id_all  geeft de lifstaids van de life_stages die met de life_stage behorende bij 
lifstaid gekoppeld zijn. lifstaid2id_all  geeft dus alle met lifstaid equivalente lifstaids. 
Als use_correct_id true is dan geeft lifstaid2id_all  de lifstaids van de life_stages die 
met de life_stage behorende bij lifstaid gekoppeld zijn. Als use_correct_id false is dan 
geeft lifstaid2id_all  de lifstaids van alle life_stages die aan deze life_stage gekoppeld 
zijn, maar geen lifstaids van life_stages waar deze life_stage aan gekoppeld is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM lifstaid2id_all(9797651272, true); 

·  SELECT lifstaid2nl(lifstaid, false) FROM lifstaid2id_all(9797651272, false); 

·  SELECT lifstaid2nl(lifstaid, true) FROM lifstaid2id_all(9797651272, true); 
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lifstaid2nl   
Argumenten 

·  lifstaid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
life_stage text  

Beschrijving 
lifstaid2nl  geeft de Nederlandse omschrijving van de life_stage behorende bij lifstaid. 
Het eerste argument, lifstaid, is de identifier die geconverteerd moet worden. Het 
tweede argument, use_correct_id, geeft aan of de naam van de als correct beschouwde 
gekoppelde code wordt teruggegeven (true), of dat de naam van de oorspronkelijke 
code wordt teruggegeven, ook als die niet als correct beschouwd wordt (false). Deze 
functie is equivalent met lifstaid2nl(lifstaid)  als use_correct_id true is, en met 
lifstaid2nl_orig(lifstaid)  als use_correct_id false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT lifstaid2nl(lifstaid, true), * FROM codes.life_stages; 

·  SELECT lifstaid2nl(lifstaid, true) FROM codes.life_stages; 

·  SELECT lifstaid2nl(lifstaid, false) FROM codes.life_stages; 

 
nl2biotopid  
Argumenten 

·  pattern text 

·  only_correct_ids boolean 

Resultaat 
biotopid setof identifier  

Beschrijving 
nl2biotopid zoekt biotopids bij een Nederlandse omschrijving. Het eerste argument, 
pattern, is het patroon waarnaar gezocht moet worden; de functie geeft de biotopids 
van alle biotopes terug waarvan de omschrijving pattern bevat. Het tweede argument, 
only_correct_ids, geeft aan of er alleen naar biotopes die als correct worden 
beschouwd moet worden gezocht (true), of dat ook biotopes die niet als correct 
worden beschouwd teruggegeven moeten worden (false). Deze functie is equivalent 
met nl2biotopid(pattern)  als only_correct_ids true is, en met 
nl2biotopid_orig(pattern)  als only_correct_ids false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2biotopid('onb', true); 
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nl2habuseid  
Argumenten 

·  pattern text 

·  only_correct_ids boolean 

Resultaat 
habuseid setof identifier  

Beschrijving 
nl2habuseid zoekt habuseids bij een Nederlandse omschrijving. Het eerste argument, 
pattern, is het patroon waarnaar gezocht moet worden; de functie geeft de habuseids 
van alle habitat_uses terug waarvan de omschrijving pattern bevat. Het tweede 
argument, only_correct_ids, geeft aan of er alleen naar habitat_uses die als correct 
worden beschouwd moet worden gezocht (true), of dat ook habitat_uses die niet als 
correct worden beschouwd teruggegeven moeten worden (false). Deze functie is 
equivalent met nl2habuseid(pattern) als only_correct_ids true is, en met 
nl2habuseid_orig(pattern) als only_correct_ids false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2habuseid('onb', true); 

 
nl2lifstaid   
Argumenten 

·  pattern text 

·  only_correct_ids boolean 

Resultaat 
lifstaid setof identifier  

Beschrijving 
nl2lifstaid  zoekt lifstaids bij een Nederlandse omschrijving. Het eerste argument, 
pattern, is het patroon waarnaar gezocht moet worden; de functie geeft de lifstaids van 
alle life_stages terug waarvan de omschrijving pattern bevat. Het tweede argument, 
only_correct_ids, geeft aan of er alleen naar life_stages die als correct worden 
beschouwd moet worden gezocht (true), of dat ook life_stages die niet als correct 
worden beschouwd teruggegeven moeten worden (false). Deze functie is equivalent 
met nl2lifstaid(pattern)  als only_correct_ids true is, en met 
nl2lifstaid_orig(pattern)  als only_correct_ids false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2lifstaid('onb', true); 
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nl2obstypid  
Argumenten 

·  pattern text 

·  only_correct_ids boolean 

Resultaat 
obstypid setof identifier  

Beschrijving 
nl2obstypid zoekt obstypids bij een Nederlandse omschrijving. Het eerste argument, 
pattern, is het patroon waarnaar gezocht moet worden; de functie geeft de obstypids 
van alle observation_types terug waarvan de omschrijving pattern bevat. Het tweede 
argument, only_correct_ids, geeft aan of er alleen naar observation_types die als 
correct worden beschouwd moet worden gezocht (true), of dat ook observation_types 
die niet als correct worden beschouwd teruggegeven moeten worden (false). Deze 
functie is equivalent met nl2obstypid(pattern) als only_correct_ids true is, en met 
nl2obstypid_orig(pattern) als only_correct_ids false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2obstypid('onb', true); 

 
nl2perid  
Argumenten 

·  pattern text 

·  only_correct_ids boolean 

Resultaat 
perid text  

Beschrijving 
nl2perid zoekt perids aan de hand van een patroon dat in de achternaam voorkomt. 
Het eerste argument, pattern, is het patroon waarnaar gezocht moet worden. Het 
tweede argument, only_correct_ids, geeft aan of er alleen naar de meest recente 
versies van de contacts gezocht moet worden (true), of dat ook van verouderde 
contacts het id teruggegeven moeten worden (false). Deze functie is equivalent met 
nl2perid(description) als only_correct_ids true is, en met 
nl2perid_orig(description) als only_correct_ids false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2perid('veen', true); 
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nl2proid   
Argumenten 

·  pattern text 

·  only_correct_ids boolean 

Resultaat 
proid setof identifier  

Beschrijving 
nl2proid  zoekt proids bij een Nederlandse omschrijving. Het eerste argument, pattern, 
is het patroon waarnaar gezocht moet worden; de functie geeft de proids van alle 
projects terug waarvan de omschrijving pattern bevat. Het tweede argument, 
only_correct_ids, geeft aan of er alleen naar projects die als correct worden 
beschouwd moet worden gezocht (true), of dat ook projects die niet als correct worden 
beschouwd teruggegeven moeten worden (false). Deze functie is equivalent met 
nl2proid(pattern)  als only_correct_ids true is, en met nl2proid_orig(pattern)  als 
only_correct_ids false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM nl2proid('onb', true); 

 
nl2taxid  
Argumenten 

·  pattern text 

·  use_correct_ids boolean 

Resultaat 
Beschrijving 

nl2taxid zoekt taxids bij een Nederlandse common_name. Het eerste argument, 
pattern, is het patroon waarnaar gezocht moet worden; de functie geeft de taxids van 
alle taxa terug waarvan de common_name pattern bevat. Het tweede argument, 
only_correct_ids, geeft aan of er alleen naar als correct beschouwde taxa gezocht moet 
worden (true), of dat ook van als incorrect beschouwde taxa het id teruggegeven 
moeten worden (false). Deze functie is equivalent met nl2taxid(pattern)  als 
only_correct_ids true is, en met nl2taxid_orig(pattern)  als only_correct_ids false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT *, taxid2nl(nl2taxid, true) FROM nl2taxid('kikker', true); 

·  SELECT * FROM nl2taxid('kikker', false); 
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obssesid2observers  
Argumenten 

·  obssesid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
observers text 

Beschrijving 
obssesid2observers geeft de lijst van namen van de observers die bij een 
observatiesessie betrokken waren. Als use_correct_id true is dan worden de meest 
recent bekende namen van de waarnemers teruggegeven, anders de namen zoals ze ten 
tijde van de observatiesessie bekend waren. 

Voorbeelden 

·  SELECT obssesid2observers(obssesid, true), obssesid from sur-
vey.observations limit 10000; 

 
obstypid2id_all  
Argumenten 

·  obstypid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
obstypid setof identifier 

Beschrijving 
obstypid2id_all geeft de obstypids van de observation_types die met de 
observation_type behorende bij obstypid gekoppeld zijn. obstypid2id_all geeft dus 
alle met obstypid equivalente obstypids. Als use_correct_id true is dan geeft 
obstypid2id_all de obstypids van de observation_types die met de observation_type 
behorende bij obstypid gekoppeld zijn. Als use_correct_id false is dan geeft 
obstypid2id_all de obstypids van alle observation_types die aan deze 
observation_type gekoppeld zijn, maar geen obstypids van observation_types waar 
deze observation_type aan gekoppeld is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM obstypid2id_all(75645454687, true); 

·  SELECT obstypid2nl(obstypid, false) FROM obstypid2id_all(75645454687, 
false); 

·  SELECT obstypid2nl(obstypid, true) FROM obstypid2id_all(75645454687, 
true); 
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obstypid2nl  
Argumenten 

·  obstypid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
observation_type text  

Beschrijving 
obstypid2nl geeft de Nederlandse omschrijving van de observation_type behorende 
bij obstypid. Het eerste argument, obstypid, is de identifier die geconverteerd moet 
worden. Het tweede argument, use_correct_id, geeft aan of de naam van de als correct 
beschouwde gekoppelde code wordt teruggegeven (true), of dat de naam van de 
oorspronkelijke code wordt teruggegeven, ook als die niet als correct beschouwd 
wordt (false). Deze functie is equivalent met obstypid2nl(obstypid) als 
use_correct_id true is, en met obstypid2nl_orig(obstypid) als use_correct_id false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT obstypid2nl(obstypid, true), * FROM codes.observation_types; 

·  SELECT obstypid2nl(obstypid, true) FROM codes.observation_types; 

·  SELECT obstypid2nl(obstypid, false) FROM codes.observation_types; 

 
perid2id_all  
Argumenten 

·  perid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
perid setof identifier 

Beschrijving 
perid2id_all geeft de perids van de persons die met de person behorende bij perid 
gekoppeld zijn. perid2id_all geeft dus alle met perid equivalente perids. Als 
use_correct_id true is dan geeft perid2id_all de perids van de persons die met de 
person behorende bij perid gekoppeld zijn. Als use_correct_id false is dan geeft 
perid2id_all de perids van alle persons die aan deze person gekoppeld zijn, maar geen 
perids van persons waar deze person aan gekoppeld is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM perid2id_all(9034349994, true); 

·  SELECT perid2nl(perid, false) FROM perid2id_all(9034349994, false); 

·  SELECT perid2nl(perid, true) FROM perid2id_all(9034349994, true); 
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perid2nl  
Argumenten 

·  perid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
person_name text 

Beschrijving 
perid2nl geeft de voor- en achternaam van de de persoon met perid perid. Als 
use_correct_id true is dan geeft de functie de meest recent bekende voor- en 
achternaam horende bij perid terug, als use_correct_id false is dan geeft de functie de 
voor- en achternaam horende bij perid zelf terug, ook als er inmiddels verbeterde 
informatie is. Als use_correct_id true is dan is deze functie equivalent met 
perid2nl(perid) , als use_correct_id false is dan is deze functie equivalent met 
perid2nl_orig(perid) . 

Voorbeelden 

·  SELECT perid2nl(114898, false); 

·  SELECT perid2nl(114890, true); 

 
proid2id_all   
Argumenten 

·  proid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
proid setof identifier 

Beschrijving 
proid2id_all  geeft de proids van de projects die met de project behorende bij proid 
gekoppeld zijn. proid2id_all  geeft dus alle met proid equivalente proids. Als 
use_correct_id true is dan geeft proid2id_all  de proids van de projects die met de 
project behorende bij proid gekoppeld zijn. Als use_correct_id false is dan geeft 
proid2id_all  de proids van alle projects die aan deze project gekoppeld zijn, maar 
geen proids van projects waar deze project aan gekoppeld is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM proid2id_all(8764753, true); 

·  SELECT proid2nl(proid, false) FROM proid2id_all(8764753, false); 

·  SELECT proid2nl(proid, true) FROM proid2id_all(8764753, true); 
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proid2nl   
Argumenten 

·  proid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
project text  

Beschrijving 
proid2nl  geeft de Nederlandse omschrijving van de project behorende bij proid. Het 
eerste argument, proid, is de identifier die geconverteerd moet worden. Het tweede 
argument, use_correct_id, geeft aan of de naam van de als correct beschouwde 
gekoppelde code wordt teruggegeven (true), of dat de naam van de oorspronkelijke 
code wordt teruggegeven, ook als die niet als correct beschouwd wordt (false). Deze 
functie is equivalent met proid2nl(proid)  als use_correct_id true is, en met 
proid2nl_orig(proid)  als use_correct_id false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT proid2nl(proid, true), * FROM codes.projects; 

·  SELECT proid2nl(proid, true) FROM codes.projects; 

·  SELECT proid2nl(proid, false) FROM codes.projects; 

 
sci2taxid  
Argumenten 

·  genus_pattern text 

·  species_pattern text 

·  infra_pattern text 

·  only_correct_ids boolean 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
sci2taxid zoekt taxids bij een wetenschappelijke naam. De eerste drie argumenten 
vormen het patroon waarnaar gezocht moet worden; de functie geeft de taxids van alle 
taxa terug waarvan de drie delen van de wetenschappelijke naam elk het bijbehorende 
pattern bevatten. Lege patronen zijn toegestaan (de functie vindt dan alle taxa 
waarvan de andere delen de andere patronen bevatten), maar minimaal een pattern 
moet wel ingevuld zijn. Het vierde argument, only_correct_ids, geeft aan of er alleen 
naar naar als correct beschouwde taxa gezocht moet worden (true), of dat ook id's van 
taxa die niet als correct beschouwd worden teruggegeven moeten worden (false). Deze 
functie is equivalent met sci2taxid(pattern) als only_correct_ids true is, en met 
sci2taxid_orig(pattern) als only_correct_ids false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT *, taxid2sci(sci2taxid, true) FROM sci2taxid('Vanessa', 'atalanta', '', 
true); 

·  SELECT *, taxid2sci(sci2taxid, true) FROM sci2taxid('Vanessa', '', '', false); 
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sci_auth2taxid  
Argumenten 

·  genus_pattern text 

·  species_pattern text 

·  infra_pattern text 

·  author_pattern text 

·  only_correct_ids boolean 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
sci_auth2taxid zoekt taxids bij een wetenschappelijke naam. De vier argumenten 
vormen het patroon waarnaar gezocht moet worden; de functie geeft de taxids van alle 
taxa terug waarvan de vier delen van de wetenschappelijke naam elk het bijbehorende 
patroon bevatten. Lege patterns zijn toegestaan (de functie vindt dan alle taxa waarvan 
de andere delen de andere patronen bevatten), maar minimaal een pattern moet wel 
ingevuld zijn. Als only_correct_ids true is dan zoekt deze functie alleen in als correct 
beschouwde taxa, als only_correct_ids false is dan zoekt deze functie ook in taxa die 
niet als correct worden beschouwd. Deze functie is equivalent met 
sci_auth2taxid(genus_pattern, species_pattern, infra_pattern) als 
only_correct_ids true is, en met sci_auth2taxid_orig(genus_pattern, 
species_pattern, infra_pattern) als only_correct_ids false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT *, taxid2sci_auth(sci_auth2taxid, true) FROM 
sci_auth2taxid('Eupithecia', 'nanata', '', '', true); 

·  SELECT *, taxid2sci_auth(sci_auth2taxid, true) FROM 
sci_auth2taxid('Eupithecia', 'nanata', '', '', false); 
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taxid2childs_all  
Argumenten 

·  taxid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
taxid2childs_all geeft de taxids van alle taxa die in de taxonomie onder taxid komen. 
Als use_correct_id true is dan geeft taxid2childs_all de taxids van alle taxa die in de 
taxonomie onder het als correct beschouwde taxon behorende bij taxid komen terug. 
Als use_correct_id false is dan geeft taxid2childs_all de taxids van alle taxa die in de 
taxonomie onder taxid vallen terug, ook als het taxon horend taxid als niet correct 
wordt beschouwd. Deze functie is equivalent met taxid2childs_all(taxid) als 
use_correct_id true is, en met taxid2childs_all_orig(taxid) als use_correct_id false 
is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM taxid2child_all(8468262, true); 

·  SELECT taxid2nl(taxid, false) FROM taxid2child_all(8468262, false); 

·  SELECT taxid2nl(taxid, true) FROM taxid2child_all(8468262, true); 

 
taxid2childs_direct  
Argumenten 

·  taxid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
taxid identifier 

Beschrijving 
taxid2childs_direct geeft de taxids van alle taxa die in de taxonomie direct onder de 
taxon horende bij taxid komen. Als use_correct_id true is dan geeft taxid2childs_all 
de taxids van alle taxa die in de taxonomie onder het als correct beschouwde taxon 
behorende bij taxid komen, en die zelf als correct beschouwd worden, terug. Als 
use_correct_id false is dan geeft taxid2childs_all de taxids van alle taxa die in de 
taxonomie onder taxid vallen terug. Deze functie is equivalent met 
taxid2childs_direct(taxid) als use_correct_id true is, en met 
taxid2childs_direct_orig(taxid) als use_correct_id false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT *, taxid2taxon(taxid, true) FROM taxid2childs_direct(8468262, 
true); 

·  SELECT *, taxid2taxon(taxid, false) FROM taxid2childs_direct(8468262, 
false); 
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taxid2id_all  
Argumenten 

·  taxid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
taxid2id_all geeft de taxids van de taxa die met de taxon behorende bij taxid 
gekoppeld zijn. taxid2id_all geeft dus alle met taxid equivalente taxids. Als 
use_correct_id true is dan geeft taxid2id_all de taxids van de taxa die met de taxon 
behorende bij taxid gekoppeld zijn. Als use_correct_id false is dan geeft taxid2id_all 
de taxids van alle taxa die aan deze taxon gekoppeld zijn, maar geen taxids van taxa 
waar deze taxon aan gekoppeld is. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM taxid2id_all(8468289, true); 

·  SELECT taxid2nl(taxid, false) FROM taxid2id_all(8468289, false); 

·  SELECT taxid2nl(taxid, true) FROM taxid2id_all(8468289, true); 

 
taxid2nl  
Argumenten 

·  taxid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2nl geeft de Nederlandse common name van het taxon met taxid taxid. Als 
use_correct_id true is dan geeft de functie de common name horende bij het als 
correct beschouwde taxon behorende bij taxid terug, als use_correct_id false is dan 
geeft de functie de common name horende bij het taxon behorende bij taxid zelf terug, 
ook als dat taxon niet als correct wordt beschouwd. Als use_correct_id true is dan is 
deze functie equivalent met taxid2nl(perid) , als use_correct_id false is dan is deze 
functie equivalent met taxid2nl_orig(perid) . 

Voorbeelden 

·  SELECT taxid2nl(8468264, true); 

·  SELECT taxid2nl(8468297, false); 
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taxid2parent  
Argumenten 

·  taxid identifier 

·  use_correct_id identifier 

Resultaat 
taxid identifier 

Beschrijving 
taxid2parent geeft de taxid van het taxon dat in de taxonomie boven de taxon 
horende bij taxid staat. Als use_correct_id true is dan geeft taxid2parent het taxid 
van het als correct beschouwde taxon boven het als correct beschouwde taxon 
behorende bij taxid Als use_correct_id false is dan geeft taxid2parent het taxid van 
het taxon boven taxid, ook als dat taxon of het taxon erboven niet als correct worden 
beschouwd. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM taxid2parent(8496238, true); 

·  SELECT taxid, taxid2parent(taxid, true) FROM taxonomy.taxa; 

·  SELECT taxid, taxid2parent(taxid, false) FROM taxonomy.taxa; 

·  SELECT taxid, taxid2parent(taxid, false) FROM survey.observations LIMIT 
20000; 

 
taxid2sci  
Argumenten 

·  taxid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2sci geeft de Latijnse naam van het taxon behorende bij taxid. Als 
use_correct_id true is dan is het resultaat de Latijnse naam van het als correct 
beschouwde horende bij taxid, als use_correct_id false is dan wordt de Latijnse naam 
van het taxon horende bij taxid teruggegeven, ook als dat taxon niet als correct wordt 
beschouwd. Deze functie is equivalent met taxid2sci(taxid) als use_correct_id true is, 
en met taxid2sci_orig(taxid) als use_correct_id false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT taxid2sci(8468289, true) FROM taxonomy.taxa; 

·  SELECT taxid2sci(8468289, false) FROM taxonomy.taxa; 



 

_________________________________________________________________________________________ 
datamodel versie 1 blz. 77 uit 80 
beschrijving versie 1 

taxid2sci_auth  
Argumenten 

·  taxid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2sci geeft de wetenschappelijke naam van het taxon behorende bij taxid. Als 
use_correct_id true is dan is het resultaat de wetenschappelijke naam van het als 
correct beschouwde taxon, als use_correct_id false is dan wordt de wetenschappelijke 
naam van het oorspronkelijke taxon teruggegeven, ook als dat niet als correct wordt 
beschouwd. Deze functie is equivalent met taxid2sci_auth(taxid) als use_correct_id 
true is, en met taxid2sci_auth_orig(taxid) als use_correct_id false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT taxid2sci_auth(8468289, true) FROM taxonomy.taxa; 

·  SELECT taxid2sci_auth(8468289, false) FROM taxonomy.taxa; 

·  SELECT taxid2sci_auth(8468289, true) FROM survey.observations LIMIT 
20000; 

 
taxid2sci_full  
Argumenten 

·  taxid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2sci_full geeft de namen van alle taxa boven het taxon behorende bij taxid, 
gevolgd door de Latijnse naam van het taxon. Dit is dus het volledige pad door de 
taxonomie naar het taxon. Als use_correct_id true is dan is het resultaat de aanduiding 
van het als correct beschouwde taxon behorende bij taxid, als use_correct_id false is 
dan wordt de aanduiding van het oorspronkelijke taxon teruggegeven, ook als dat niet 
als correct beschouwd wordt. Deze functie is equivalent met taxid2sci_full(taxid) als 
use_correct_id true is, en met taxid2sci_full_orig(taxid) als use_correct_id false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT taxid2sci_full(8468289, true) FROM taxonomy.taxa; 

·  SELECT taxid2sci_full(8468289, false) FROM taxonomy.taxa; 
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taxid2taxon  
Argumenten 

·  taxid identifier 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
taxon text 

Beschrijving 
taxid2taxon geeft de waarde van het taxonattribuut horende bij taxid. Als het 
bijbehorende taxon een soort beschrijft, dan wordt de waarde van het infra-attribuut 
ook teruggegeven. Als use_correct_id true is dan geeft de functie de waarde van het 
taxonattribuut van het als correct beschouwde taxon gekoppeld aan taxid terug; als 
use_correct_id false is dan geeft de functie de waarde van het taxonattribuut van het 
taxon behorende bij taxid terug, ook als dat niet als correct beschouwd wordt. 

Voorbeelden 

·  SELECT * FROM taxid2taxon(8496238,true); 

·  SELECT * FROM taxid2taxon(8496238,false); 

·  SELECT taxid2taxon(taxid,true) FROM taxonomy.taxa; 

·  SELECT taxid2taxon(taxid,false) FROM taxonomy.taxa; 

 
taxon2taxid  
Argumenten 

·  taxon text 

·  use_correct_id boolean 

Resultaat 
taxid setof identifier 

Beschrijving 
taxon2taxid geeft de taxids waarvan het taxonattribuut taxon bevat. Als 
use_correct_id true is dan geeft de functie alleen taxids terug van taxa die als correct 
beschouwd worden. Als use_correct_id false is dan worden ook taxids van taxa die 
niet als correct beschouwd worden gegeven. Deze functie is equivalent met 
taxon2taxid(taxon) als use_correct_id true is, en met taxon2taxid_orig(taxon) als 
use_correct_id false is. 

Voorbeelden 

·  SELECT *, taxid2taxon(taxon2taxid, true) FROM taxon2taxid('nata', true); 

·  SELECT *, taxid2taxon(taxon2taxid, false) FROM taxon2taxid('nata', false); 
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Appendix 2: Toekomstige aanpassingen en toevoeginge n 
 

De volgende veranderingen worden in toekomstige versies doorgevoerd: 

1. In de taxonomie wordt nog geen rekening gehouden met spelfouten in de naamgeving 
van taxa. Analoog aan de adreswijzigingen in de PERSONS tabel, waarin het correct-
id  altijd naar het huidige adres wijst, en merged  aangeeft of twee verschillende 
accounts dezelfde persoon betreft, gaan we in de TAXA tabel een nieuw boolean 
attribuut synonym  toevoegen, waarbij correct-id  een  spellingscorrectie aangeeft en 
synonym  aangeeft of het correct-id  naar de officiële versie wijst. 

2. Voor een volledige systeembeschrijving moeten de volgende zaken nog beschreven 
worden: 
·  de rol-gebaseerde autorisatie structuur (Autentication, Authorization and 

Accounting - AAA) 
·  de functies om gebruikers aan te melden ("portal functies") en adressen te beheren 
·  de webservices om de databases extern te kunnen benaderen 
·  de Query builder functies en Views. 
·  geautomatiseerde validatie van gegevens 

3. In het datamodel is geen structuur gegeven voor kaartmateriaal, klimaatsgegevens, 
weergegevens en traits bij de taxonomie (het mogelijk maken van zoeken op 
categorie, bijvoorbeeld alle watervogels). 

4. Voor externe interfaces worden webservices aangeboden in plaats van dat er direct op 
de databases wordt aangekoppeld.  

5. Om gebruikers toegang te geven tot precies die gegevens waar ze recht op hebben is 
een Query Builder Access Backend ontwikkeld. De beschrijving van de 
implementatie wordt toegevoegd op basis van het bestaande ontwerpdocument. 
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Appendix 3: Acroniemen en URL’s 
 
Lijst van acroniemen 
Acroniem Beschrijving 

CBPG Computational Bio- and Physical Geography 
IBED Instituut voor Biodiversiteit en Ecosysteem Dynamica 
IPI Interprovinciale inventarisatie-eenheden 
PGO Particuliere Gegevensbeherende Organisatie 
UvA Universiteit van Amsterdam 
VOFF Stichting VeldOnderzoek Flora en Fauna 
 
 
Lijst van URL’s 

Aanduiding URL 
IBED http://www.science.uva.nl/ibed/home.cfm 
Virtual Lab e-science http://www.vl-e.nl/ 
VOFF http://www.voff.nl/ 
 
 


